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BEMUTATKOZÁS

Posztdoktori kutatóként a fágterápia fejlesztésén 
dolgozom, szintetikus biológiai és genommérnöki 
technikák alkalmazásán keresztül, egy tehetséges csoport 
senioraként. Kutatásom fókusza a fágok és az emberi test, 
különösen a bél- és a vér-agy gát közötti kölcsönhatások 
vizsgálata. Ezenkívül rendszeresen kutatok fel terápiásan 
alkalmazható fágokat, melynek keretében eddig terápiásan 
alkalmazható fágokat biztosítottam a Svájci, Portugál és az 
Egyesült Királyságbeli kórházak számára. 

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

• Alapvető és fejlett molekuláris biológiai technikák
• Multidrog rezisztens patogén baktériumok rutinszerű 

kezelése
• Bioinformatika (Szekvenálási adatok feldolgozása, jel-

lem  zése, kódolás stb.)
• Fág izolálás, jellemzés, genetikai elemzés
• Emlős sejttenyészetek kezelése
• Fejlett genommérnöki ismeretek:
• Fágtervezés: megjelenítési technikák, mutagenezis, 

rekombináció, transzdukáló részecskék felépítése stb.
• CRISPR/Cas9 és származékos módszerek pl. pEvolvR, 

dCas9
• MAGE alapú alkalmazások: pORTMAGE, DIvERGE
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