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BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Posztdoktori  kutatoként a fagterapia fejlesztésén
dolgozom, szintetikus biologiai és genommérnoki
technikdk alkalmazasan keresztil, egy tehetséges csoport
senioraként. Kutatasom fokusza a fagok és az emberi test,
kiilénosen a bél- és a vér-agy gat kozotti kdlcsonhatdsok
vizsgélata. Ezenkivll rendszeresen kutatok fel terdpidsan
alkalmazhaté fagokat, melynek keretében eddig terapiasan
alkalmazhaté fagokat biztositottam a Svajci, Portugal és az
Egyesult Kirdlysagbeli korhazak szamara.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

+ Alapvet6 és fejlett molekuléris bioldgiai technikak

« Multidrog rezisztens patogén baktériumok rutinszerd
kezelése

- Bioinformatika (Szekvendlasi adatok feldolgozasa, jel-
lemzése, kddolas stb.)

« Fagizolalas, jellemzés, genetikai elemzés

« Eml8s sejttenyészetek kezelése

+ Fejlett genommérndki ismeretek:

« Fagtervezés: megjelenitési technikdk, mutagenezis,
rekombinacio, transzdukald részecskék felépitése stb.

« CRISPR/Cas9 és szarmazékos modszerek pl. pEvolvR,
dCas9

+ MAGE alapu alkalmazasok: pPORTMAGE, DIVERGE
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