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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

1/ Célunk a DNS metilacié szerepének megértése fizioldgias
és patoldgias kortilmények kozott. Kondicionalis knockout
egerekkel dolgozunk, hogy leirjuk a de novo metiltransz-
ferazok (DNMT3a és b) szerepét az embriondlis fejlédés,
differencialédas, érés és oregedés soran. Epigenomikai
modszereket hasznalunk modelljeink jellemzésére.

2/ Az ektopikus kalcifikdcié szamos ritka és gyakori
betegségre jellemz8, példaul krénikus vesebetegségre.
Kulonboz6é  fehérjék (pl. ABCC6) funkcidvesztéses
mutdcidi  ritka  Orokletes  betegségeket  okoznak,
melyeket ektopikus mineralizacié jellemez. Nemrégiben
inkomplett penetrancidju betegséget okozd variansokat
azonositottunk. Jelenleg a betegséget okozo fehérjék
és az ektopikus kalcifikdciés folyamatokat szabalyozo
epigenetikai mechanizmusok patofiziologiai szerepét
szeretnénk megérteni.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Munkacsoportunk f6 kutatasi terllete epigenetikai
vizsgalatok végzését teszi: DNS metilacié analizist hajtunk
végre Uj generdcids szevenadlas segitségével, emlds
sejtkultdrakat és egérmodelleket vizsgalunk, fehérjéket,
epigenetikai moédositasokat analizdlunk Western blottal,
génexpresszio vizsgalatot végziink qPCR-rel.
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