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KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Munkacsoportunk fő kutatási területe a pszichogenetika. 
Ezen belül számos gyermekpszichiátriai kórkép, un. neuro-
developmentális betegség (pl. Tourette szindróma, figye-
lemhiányos és hiperaktív zavar /ADHD/, kényszerbetegség /
OCD/) genetikai és epigenetikai hátterét vizsgáljuk moleku-
láris biológiai és bioinformatikai módszerekkel. Csoportunk 
másik fő kutatási vonala a különböző addikciók genetikai 
vizsgálata, melynek során mind egyes szerek használata és 
függőségeik (alkohol, nikotin, heroin, cannabis, stb.), mind 
bizonyos viselkedési addikciók (internet, szerencsejáték, 
videojáték, stb.) hátterében álló génvariánsok szerepét 
vizsgáljuk. A genetikai polimorfizmusok funkcionális sze-
repét neurális eredetű sejtkultúrákban, valamint C. elegans 
és rágcsáló állatmodellekben is vizsgáljuk. Ezeken kívül 
jelenleg fut csecsemő-viselkedést (regulációs zavarokat) 
vizsgáló, illetve 2-es típusú cukorbetegség és egyes inzulin 
jelátvitellel összefüggő mentális zavarok genetikai/epige-
netikai átfedéseit vizsgáló projekt is.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

nukleinsav izolálás (DNS, RNS)
hagyományos PCR genotipizálás és real-time PCR techni-
kák, Open Array
epigenetikai vizsgálómódszerek (DNS metiláció, mikroRNS 
technikák)
szövettenyésztés, riporter assay-k
bioinformatikai elemzések
időszakosan C. elegans vizsgálatok
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