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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Munkacsoportunk fé kutatasi terlilete a pszichogenetika.
Ezen belil szamos gyermekpszichiatriai  korkép,
un. neurodevelopmentalis betegség (pl. Tourette
szindroma, figyelemhidnyos és hiperaktiv zavar /ADHD/,
kényszerbetegség /OCD/) genetikai és epigenetikai
hatterét vizsgaljuk molekularis biolégiai és bioinformatikai
modszerekkel. Csoportunk masik f6 kutatasi vonala
a kulonbo6z6 addikciok genetikai vizsgdlata, melynek
soran mind egyes szerek haszndlata és fliggdségeik
(alkohol, nikotin, heroin, cannabis, stb.), mind bizonyos
viselkedési addikcidk (internet, szerencsejaték, videojaték,
stb.) hatterében all6 génvariansok szerepét vizsgaljuk.
A genetikai polimorfizmusok funkciondlis szerepét
neurdlis eredetl sejtkulturdkban, valamint C. elegans
és ragcsalo allatmodellekben is vizsgaljuk. Ezeken kivil
jelenleg fut csecsemd-viselkedést (regulacids zavarokat)
vizsgalo, illetve 2-es tipusu cukorbetegség és egyes
inzulin jelatvitellel 6sszefliggé mentalis zavarok genetikai/
epigenetikai atfedéseit vizsgald projekt is.
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