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BOLDOGKŐI ZSOLT ENDRE

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

1. A génexpressziójának szabályozása különféle vírus 
családokban: E munka keretében egyrészt a vírusok 
transzkriptom atlaszainak összeállítását végezzük rövidés 
hossz-read szekvenálási technológiákkal. Másrészt, azt 
vizsgáljuk, hogyan függ össze a gének transzkripciója, 
illetve a transzkripció és a DNS replikáció. Hipotézisünk 
szerint a transzkripciós és replikációs apparátusok 
kölcsönhatása szabályozó hatással van mind a DNS, mind 
az RNS szintézisére. 2. Intelligens vírus vektorok előállítása 
agykutatásra: Genetikailag manipulált pseudorabies 
vírus alkalmazása transzneuronális nyomjelzésre és 
egyben idegi aktivitás optikai módszerekkel történő 
vizsgálatára. Különféle agyrégiók neuronjaiba viszünk 
be olyan vírusokat, melyek fluoreszcens aktivitás 
markereket fejeznek ki. E markerek a fluoreszcens 
energiatranszfer jelenségét aknázzák ki, s emiatt 
alkalmasak egyidejűleg nagyszámú idegsejt aktivitásáról 
információkat szolgáltatni. 3. A major depresszió és az 
öngyilkosság genetikai hátterének vizsgálata. Ebben 
a témában öngyilkos és kontroll páciensek teljes 
exomjának vizsgálatát végezzük. A projekt folytatásaként 
transzkriptom vizsgálatokat végzünk egyedi sejtekből 
nyert RNS-ek hosszú-read szekvenálással való analízisével. 
4. 2019 óta különféle mikrobiom kutatási projekteket 
indítunk.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

1. Hosszú- és rövid-read szekvenálás: Illumina új-generációs 
szekvenálás; Oxford Nanopore Technologies és Pacific 
Biosciences harnadik generációs szekvenálási platformok. 
Különféle technikákat teszteltünk és fejlesztettünk ki, pl. 
Capszelekció, direkt RNS szekvenálás, targeted szekvenálás, 
stb. 2. Molekuláris klónozás: restrikciós endonukleázok 
és a CRISP rendszer alkalmazása, rekombináns vírus 
technológia, stb. 3. PCR és real-time RT PCR: e technikákat 
a génexpresszió kvantitatív analízisére használjuk. 4. 
Mikroszkópia: fénymikroszkópia, valamint, konfokális és 
fluoreszcens mikroszkópia.
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