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KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Eukarióta sejtekben a gének átírása egy rendkívül 
összetett folyamat, ami számos szabályozó faktor és 
makromolekula komplex együttműködését igényli. Az 
utóbbi időszakban egyre több adat jelent meg a kromatin 
szerkezet szerepéről a transzkripció szabályozásában és ez 
új kutatási irányvonalakat indított el e területen. Jogosnak 
tűnik az a várakozás, hogy a génátírásban szerepet játszó 
sokféle szabályozó együttjátékának részleteit megismerve 
magyarázatot találunk majd azokra a kérdésekre, hogy 
hogyan eredményezi ez egy sejtből bonyolult soksejtű 
szervezet differenciálódását, vagy egy normálisan működő 
sejt daganat sejtté alakulását. Csoportunk kutatása, amit az 
SZBK és a TTIK Biokémiai és Molekuláris Biológiai Tanszéken 
működő laboratóriumainkban végzünk, a kromatin 
szerkezet változások okainak és hatásainak a felderítésére 
irányul. Az egyik kutatási irányként az embrionális fejlődés 
legkorábbi szakaszára jellemző kromatin szerkezet 
sajátosságait vizsgáljuk ecetmuslica modelt alkalmazva, 
ami lehetővé teszi a genetikai és molekuláris módszerek 
kombinált alkalmazását. Másik kutatási irányunk emberi 
daganatsejtekre jellemző genetikai eltérések azonosítása 
és hatásuk kimutatása.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

A laboratóriumainkban rendszeresen alkalmazott kísérleti 
módszerek a genetika, biokémia, sej- és molekuláris 
biológia széles repertoárját felölelik. Közöttük épp 
úgy szerepelnek a már klasszikus gén izolálási és 
klónozási módszerek, mint a legújabb célzott genom 
módosítások, kromatin immunoprecipitációs és új 
generációs szekvenálási technikák. A mukleinsavakat 
vizsgáló módszerek mellett gyakran alkalmazunk fehérje 
vizsgálati technikákat is különböző forrásokból izolálva és 
finom analitikai módszerekkel jellemezve proteineket és 
kölcsönhatásaikat.
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