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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Eukariota sejtekben a gének atirdsa egy rendkivil
Osszetett folyamat, ami szdmos szabdlyozd faktor és
makromolekula komplex egyitttmukodését igényli. Az
utébbi idészakban egyre tobb adat jelent meg a kromatin
szerkezet szerepérdl a transzkripcié szabalyozasaban és ez
Uj kutatasi irdanyvonalakat inditott el e terlleten. Jogosnak
tlnik az a varakozds, hogy a génatirdsban szerepet jatszd
sokféle szabdlyozé egyuttjatékanak részleteit megismerve
magyarazatot taldlunk majd azokra a kérdésekre, hogy
hogyan eredményezi ez egy sejtbdl bonyolult soksejti
szervezet differencialédasat, vagy egy normalisan mikodé
sejt daganat sejtté alakuldsat. Csoportunk kutatasa, amit az
SZBK és a TTIK Biokémiai és Molekularis Biolégiai Tanszéken
mikédé  laboratériumainkban  végzink, a kromatin
szerkezet valtozdsok okainak és hatasainak a felderitésére
irdnyul. Az egyik kutatdsi irdnyként az embrionalis fejlédés
legkordbbi szakaszéra jellemz& kromatin szerkezet
sajatossagait vizsgaljuk ecetmuslica modelt alkalmazva,
ami lehetévé teszi a genetikai és molekuldris médszerek
kombinalt alkalmazdsat. Masik kutatasi iranyunk emberi
daganatsejtekre jellemz6 genetikai eltérések azonositdsa
és hatasuk kimutatasa.
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A laboratériumainkban rendszeresen alkalmazott kisérleti
modszerek a genetika, biokémia, sej- és molekularis
biolégia széles repertoarjat feldlelik. Kozottik épp
ugy szerepelnek a mar klasszikus gén izoldlasi és
klobnozédsi moédszerek, mint a legujabb célzott genom
modositasok, kromatin  immunoprecipitaciés és Uj
generdcids szekvenaldsi technikdk. A mukleinsavakat
vizsgalé mddszerek mellett gyakran alkalmazunk fehérje
vizsgalati technikakat is kiilonbozé forrasokbdl izoldlva és
finom analitikai mddszerekkel jellemezve proteineket és
kolcsonhatésaikat.
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