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BEMUTATKOZÁS

Osztályunkon örökletes daganatok csíravonalas 
hajlamosító génjeinek genetikai vizsgálatát végezzük. 
Rutin diagnosztika részeként a klinikummal összefüggő 
örökölhető mutációkat keresünk. Olyan rákszindrómák 
genetikai hátterét teszteljük, melynek örökletessége magas: 
leggyakrabban famíliáris emlő-és petefészekrák, örökletes 
vastagbél-, vagy neuroendokrin daganatos betegségek 
esetén végzünk vizsgálatot. A rutin diagnosztika mellett 
kutatási tevékenységünkhöz tartozik ismeretlen hatású 
variánsok funkcionális vizsgálata, elsősorban cDNS-szintű 
tesztekkel. Vizsgáljuk továbbá az ismert örökletesség 
egyéb genetikai, illetve nem genetikai tényezőkkel való 
összefüggéseit, a tumor kialakulását, agresszivitását, 
terápiakészségét befolyásoló faktorokat.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

•	 DNS és RNS izolálási technikák
•	 PCR technikák: Touch-down PCR, Long-Range PCR, Real-

time PCR, RT-PCR
•	 Sanger szekvenálási technika
•	 NGS (next-generation sequencing): többféle könyvtár

készítő módszerrel különféle targetekre: panel dúsítás 
(capture vagy PCR alapú), exom szekvenálás, genom 
szekvenálás.

•	 MLPA (Multiplex Ligation-based Probe Amplification)
•	 cDNS vizsgálatok
•	 Promoter metilációs vizsgálat
•	 Sejttenyésztés, sejtvonalakon végzett technikák
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