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BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Osztalyunkon orokletes daganatok csiravonalas
hajlamositd génjeinek genetikai vizsgalatat végezzik.
Rutin diagnosztika részeként a klinikummal 6sszefliggd
orokolhetd mutéaciokat kerestink. Olyan rakszindromak
genetikai hatterét teszteljiik, melynek 6rokletessége magas:
leggyakrabban familidris eml|6-és petefészekrak, orokletes
vastagbél-, vagy neuroendokrin daganatos betegségek
esetén végzink vizsgalatot. A rutin diagnosztika mellett
kutatasi tevékenységlinkhoz tartozik ismeretlen hatéasu
variansok funkcionalis vizsgalata, elsésorban cDNS-szintU
tesztekkel. Vizsgaljuk tovdbba az ismert Orokletesség
egyéb genetikai, illetve nem genetikai tényezékkel vald
Osszefliggéseit, a tumor kialakuldsat, agresszivitasat,
terapiakészségét befolyasolé faktorokat.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

« DNS és RNS izolalasi technikék

« PCR technikak: Touch-down PCR, Long-Range PCR, Real-
time PCR, RT-PCR

« Sanger szekvenaldsi technika

« NGS (next-generation sequencing): toébbféle konyvtar-
készitd modszerrel kiilonféle targetekre: panel dusitas
(capture vagy PCR alapu), exom szekvendlds, genom
szekvenalas.

«  MLPA (Multiplex Ligation-based Probe Amplification)

+ cDNS vizsgalatok

« Promoter metilaciés vizsgalat

« Sejttenyésztés, sejtvonalakon végzett technikak
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