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BEMUTATKOZÁS

A pszichiátriai kórképek és más komplex etiológiájú 
betegségek gyakran együttesen fordulnak elő, ami 
a kialakulásuk hátterében álló közös genetikai és 
epigenetikai mechanizmusokra utal. Kutatócsoportunk 
a pszichogenetika területén folytat kutatásokat. Célunk 
olyan genetikai variánsok és epigenetikai szabályozási 
folyamatok azonosítása, amelyek különböző betegségekre 
hajlamosítanak, és magyarázatot adhatnak az egyes 
kórképek közötti átfedésekre. Munkánk során nagyméretű 
genomikai és epigenomikai adatokat is elemzünk 
bioinformatikai módszerekkel, különös hangsúlyt 
fektetve a genom-szintű asszociációs vizsgálatokra 
(GWAS) és integratív értelmezésükre, amelyeket célzott 
molekuláris biológiai vizsgálatokkal egészítünk ki. E 
megközelítés lehetővé teszi a betegségek hátterében 
álló mechanizmusok eltérő biológiai léptékű vizsgálatát, 
a populációgenetikai összefüggésektől egészen a 
molekuláris és szabályozási folyamatok feltárásáig.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Laboratóriumi technikák: A kutatás során a hallgatók 
megismerkedhetnek a nukleinsav-izolálás (DNS és RNS) 
módszereivel, a hagyományos PCR-alapú genotipizálással 
és a real-time PCR technikákkal, valamint különböző 
epigenetikai vizsgálómódszerekkel, beleértve a DNS-
metilációs és mikroRNS-analíziseket. Emellett lehetőség 
nyílik szövettenyésztési eljárások és riporter assay-k 
elsajátítására.
Bioinformatikai és adatfeldolgozási módszerek: A kísérletes 
munkát nagyméretű genetikai és epigenetikai adatok 
bioinformatikai elemzése egészíti ki, különös tekintettel 
a genom-szintű asszociációs vizsgálatokra (GWAS) és a 
DNS-metilációs adatok feldolgozására. A munka során 
a hallgatók tapasztalatot szerezhetnek genetikai és 
epigenetikai adatbázisok használatában, statisztikai 
elemzésekben, valamint alapvető programozási technikák 
alkalmazásában.
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