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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

A DNS megkettéz6dése sordn a replikaciés apparatus
gyakran Utkozik kijavitatlan DNS hibakba, ami igen nagy
kihivast jelent a sejtek szamdara. Az igy megallt replikacios
villdk mentésére az evolucido soran kilonbozé DNS
hibaatirasi mechanizmusok fejlédtek ki, amelyek vagy
hibamentesen vagy mutéciot generalva segitik a replikacié
DNS hiban torténé athaladasat. Ismert, hogy az intenzivebb
mutdciot generdld hibadtirds fokozza a karcinogenezist,
mig a hibamentes folyamatoknak a genom stabilitdsdnak
a megdrzésében van kozponti szereplik és ezzel
tumorszuppresszor funkciét toltenek be. Kutatécsoportunk
fokuszaban a mutagenezis és karcinogenezis mozgato-
rugoi és molekularis mechanizmusai allnak. A kovetkezd
kérdésekre keressiik elsésorban a valaszokat: Melyek
az evolucié és a karcinogenezis kdzos gyokerei? Mi a
pontmutéciok képzédésének és a kromoszéma-atrende-
z8déseknek a molekularis mechanizmusa? Miért észlelhetd
fokozott genom instabilitds a tumorok képz6édése soran?
Mi a molekuldris szerepe az uUjonnan leirt DNS hiba-
javitdé géneknek a tumorok szuppresszidjaba? Miért
hajlamositanak egyes mutaciok tumorok képzddésére?
Mely mutéaciok fordulnak elé gyakran tumorokban és
hogyan jarulnak hozza a karcinogenezishez vagy okoznak
gyogyszerrezisztenciat? A fenti kihivd problémakra
a valaszokat human szovetkulturan alapuld riporter-
rendszerek, Ujgeneracids DNS szekvenalas és tisztitott
fehérjékkel rekonstrudlt in vivo kisérleti rendszerek
alkalmazésaval keressiik. Kutatdsaink segitenek mélyebb
betekintést nyerni a genom instabilitas és a karcinogenezis
molekularis folyamataiba és benniik rejlik a potencial Uj
tumormarkerek és gyogyszercélpontok azonositasara is,
melyekkel a személyre szabott tumorterapia fejlédéséhez
is hozzajarulhatunk.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Ujgeneraciés DNS szekvenalas, PCR, qPCR, fehérje-
mikroarray, human szovetkulturan alapulé riporter-
rendszerek alkalmazésa, mint pl. sejt-tulélés, mutagenezis,
homolég-rekombinacié és kismolekula tesztek, fehérje-
tultermelés és -tisztitds, immunoldgiai technikak (pl.
Western blot, immunoprecipitacid), enzim tesztek tisztitott
fehérjékkel, éleszt6é genetikai mddszerek.
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