HEGEDUS TAMAS

KUTATASI TERULET BEMUTATASA

Semmelweis Egyetem
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Biofizikai és Sugarbiolégiai Intézet

Cim: 1094 Budapest, TGzoltd u. 37-47.

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Kutatasunk célpontjaban transzmembranfehérjék allnak,
amelyekhez szdmos betegség kothetd, s az elérhetd gydgy-
szerek tobbsége is ilyen fehérjéken hat. Célzottan olyan ABC
fehérjéket vizsgalunk, amelyek multidrog transzporterként
mukodve a sejteket megvédik mérgezé anyagoktél. EImé-
leti mdédszereket alkalmazunk mikodésiik és szubsztratfel-
ismerésik megértésének érdekében. Vizsgaljuk tovabba,
hogy a CFTR/ABCC7 kloridcsatorna mutacidi, amelyek su-
lyos cisztas fibrézis betegséget okoznak, hogyan befolya-
soljak a fehérje feltekeredését, dinamikjat és mikodését.
A csatorna nyitasahoz sziikséges a rendezetlen reguldtoros
régio foszforilacioja. E szabalyozé folyamatok megértésé-
nek és modulalasanak érdekében a rendezetlen régio intra-
molekularis kolcsonhatasait meghatarozzuk, és fehérjemér-
nokséggel kotd-fehérjét terveziink. Hasonld modszerekkel
olyan kisméretUi fehérjét is terveziink, amely erésen kotédik
a SARS Cov-2 Envelope transzmembran fehérje C-végéhez,
ezzel gatolva az emberi Pals1 fehérjéhez valo kétédést, igy a
sejt-sejt kapcsolatok leépuilését és gyulladas kialakulasat is.
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