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HEGEDŰS TAMÁS

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Kutatásunk célpontjában transzmembránfehérjék állnak, 
amelyekhez számos betegség köthető, s az elérhető gyógy-
szerek többsége is ilyen fehérjéken hat. Célzottan olyan ABC 
fehérjéket vizsgálunk, amelyek multidrog transzporterként 
működve a sejteket megvédik mérgező anyagoktól. Elmé-
leti módszereket alkalmazunk működésük és szubsztrátfel-
ismerésük megértésének érdekében. Vizsgáljuk továbbá, 
hogy a CFTR/ABCC7 kloridcsatorna mutációi, amelyek sú-
lyos cisztás fibrózis betegséget okoznak, hogyan befolyá-
solják a fehérje feltekeredését, dinamikáját és működését. 
A csatorna nyitásához szükséges a rendezetlen regulátoros 
régió foszforilációja. E szabályozó folyamatok megértésé-
nek és modulálásának érdekében a rendezetlen régió intra-
molekuláris kölcsönhatásait meghatározzuk, és fehérjemér-
nökséggel kötő-fehérjét tervezünk. Hasonló módszerekkel 
olyan kisméretű fehérjét is tervezünk, amely erősen kötődik 
a SARS Cov-2 Envelope transzmembrán fehérje C-végéhez, 
ezzel gátolva az emberi Pals1 fehérjéhez való kötődést, így a 
sejt-sejt kapcsolatok leépülését és gyulladás kialakulását is.
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