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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Kutatdsunk célpontjaban transzmembranfehérjék allnak,
amelyekhez szamos betegség kothets, s az elérhetd
gyogyszerek tobbsége is ilyen fehérjéken hat. Célzottan
olyan ABC fehérjéket vizsgalunk, amelyek multidrog
transzporterként mikodve a sejteket megvédik mérgezé
anyagoktél. EIméleti modszereket alkalmazunk miikodésiik
és szubsztratfelismerésiik megértésének érdekében.
Vizsgéljuk tovabba, hogy a CFTR/ABCC7 kloridcsatorna
mutaciéi, amelyek sulyos cisztds fibrézis betegséget
okoznak, hogyan befolydsoljak a fehérje feltekeredését,
dinamikajat és mudkodését. A csatorna nyitdsahoz
sziikséges a rendezetlen regulatoros régié foszforilacidja.
E szabdlyozo folyamatok megértésének és moduldldsanak
érdekében a rendezetlen régié intramolekularis
kolcsonhatdsait meghatarozzuk, és fehérjemérnokséggel
koté-fehérjét  terveziink. Hasonld moddszerekkel olyan
kisméretl fehérjét is terveziink, amely erésen kotédik a
SARS Cov-2 Envelope transzmembran fehérje C-végéhez,
ezzel gatolva az emberi Pals1 fehérjéhez valo kétédést, igy
a sejt-sejt kapcsolatok leépiilését és gyulladas kialakulasat
is.
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