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BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Fehérje-fehérje kolcsonhatdsok tobb  kulcsfontossagu
sejtfolyamatot  szabalyoznak, szerepet jatszhatnak
betegségek, pl. rdk kialakuldsaban is. Ezek kozott sokszor
fordulnak el6 szerkezettel nem rendelkezé fehérjék, melyek
rendezetlenségiikbél adéddan képesek egyes folyamatokat
ki, illetve bekapcsolni. llyen tipusu fehérjék kotédésének és
szerkezetének vizsgalata segithet megérteni funkcidjukat,
illetve gydgyszerfejlesztéshez szolgéltathat informacidkat.
Egyik lehetéséglink, hogy modositasokat végziink el egy
ismert ligandumban, befolydsolva a kotédés erbésségét
és a fehérje stabilitdsat. Masik modszerlink, hogy olyan
kotémotivumokat kerestink, melyek képesek felismerni
a célfehérje felszinét, melyhez nem-természetes amino-
savakbdl all6 peptid konyvérakat alkalmazunk. Célunk olyan
modszerek fejlesztése melyek segitségével a meghatarozott
kotémotivumokbdl nagy affinitasy, szelektiv ligandumok
allithatok eld. llyen a dinamikus kovalens kémia alkalmazasa,
ahol célfehérje jelenlétében szelektaljuk a jol kot6dd
ligandumokat. Valamint lehetéségiink van DNS vezérelt
szintézis segitségével dsszekapcsolni a kdtdmotivumokat
melyek késébb a DNS kodjuk alapjan azonosithatok.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

A vizsgalt fehérjéket bakteridlis expresszid segitségével,
a peptideket szilard fazisu peptidszintézissel allitjuk elé.
Tisztitasukat kilonb6z6é kromatografids modszerekkel
végezzik (HPLC, affinitds, méretkizérds, ioncsere), és
ellenérizziik tomegspektrometrias vagy gélelektroforézis
modszerekkel. Kolcsonhatasuk karakterizalasara tobbféle
modszer all rendelkezésiinkre: fluoreszcens maodszerek
illetve izotermal titracids kalorimetria, valamint a szerkezeti
vizsgalatokat NMR  spektroszképias  mddszerekkel
végezziik. Ligandumok tervezéséhez molekulamodellezést
alkalmazhatunk.
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