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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Az elmult évtizedekben a fénymikroszkdpiaban végbement
fejlédés a bioldgiai kutatasokra is nagy hatdssal volt. A ké-
palkotas automatizalasanak és felgyorsuldsanak kbszonhe-
téen Uj mikroszkopos technikak jottek létre, mint példaul
gyors 3D képalkotds vagy nagy atereszt6képességu sz(irés.
Ezen technikdk Uj ajtékat nyithatnak a bioldgiai alapkuta-
tasban és gydgyszerkutatasban. Azonban ezen hatalmas
méretl adatok megjelenésével kialakult az igény az auto-
matizalt analitikai médszerek irant. Csoportunk kutatasai
arra iranyulnak, hogyan lehetséges a szakérté (pl. biolédgus)
tudasat a leghatékonyabban 6tvozni intelligens szamitogé-
pes algoritmusokkal, és azt a mikroszkopos képanalizisben
alkalmazni. Ezen cél elérése érdekében digitalis képelemzd
eljarasokkal bioldgiailag relevans informaciot nyerink ki
3-4-5 dimenziés képi adatokbol, majd ezen informaciot
gépi tanuldsi modszerekkel értelmezziik. Az utébbi idében
gépi tanulasi algoritmusokat sikerrel hasznaltuk az egysejt
analizisben. Célunk olyan Uj mdédszerek bevezetése melyek
relevans, még fel nem fedezett fenotipusokat képesek azo-
nositani.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Csoportunkban (BIOMAG) szdmos kulonb6zd mikroszko-
piai és informatikai technika elérhetd. Ezek kozll kiemel-
kedbek: nagy ateresztéképesség, lézer mikrodisszekcids,
light-sheet, és konfokalis pasztazé mikroszkoépjaink, vala-
mint kilonféle képelemzd és gépi tanulasi modszereink,
szoftvereink és a szlikséges hardver hattér.
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