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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Az elmult évtizedekben a fénymikroszképiaban végbe-
ment fejlédés a bioldgiai kutatdsokra is nagy hatdssal
volt. A képalkotas automatizalasanak és felgyorsulasanak
kdszonhetden Uj mikroszkdpos technikak jottek [étre, mint
példaul gyors 3D képalkotas vagy nagy ateresztéképességi
szlrés. Ezen technikdk uj ajtdkat nyithatnak a bioldgiai
alapkutatasban  és  gydgyszerkutatasban.  Azonban
ezen hatalmas méret(i adatok megjelenésével kialakult
az igény az automatizalt analitikai modszerek iradnt.
Csoportunk kutatdsai arra irdnyulnak, hogyan lehetséges
a szakértd (pl. biolégus) tudasat a leghatékonyabban
otvozni intelligens szamitdgépes algoritmusokkal, és azt a
mikroszképos képanalizisben alkalmazni. Ezen cél elérése
érdekében digitdlis képelemzd eljarasokkal bioldgiailag
relevans informdciét nyerink ki 3-4-5 dimenzids
képi adatokbdl, majd ezen informdciot gépi tanuldsi
modszerekkel értelmezzik. Az utébbi idében gépi tanulasi
algoritmusokat sikerrel haszndltuk az egysejt analizisben.
Célunk olyan Uj moddszerek bevezetése melyek relevans,
még fel nem fedezett fenotipusokat képesek azonositani.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Csoportunkban (BIOMAG) $zamos kiilonboz6
mikroszképiai és informatikai technika elérhetd. Ezek
kozul kiemelked6ek: nagy ateresztOképességu, lézer
mikrodisszekcids, light-sheet, és konfokadlis pasztazd
mikroszképjaink, valamint kilonféle képelemzdé és gépi
tanuldsi modszereink, szoftvereink és a szlikséges hardver
hattér.
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