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JUHÁSZ SZILVIA

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

A mikrobák megtalálhatók az emberi test minden 
hámfelületén, ideértve a bőr, a légutak, az emésztőrendszer 
és a kiválasztórendszer (urogenitális traktus) felületét. Az 
itt élő mikroközösségek befolyásolják számos ráktípus 
kialakulását, progresszióját, metasztázis képződését és a 
kezelésékre adott válaszmechanizmusait. Annak ellenére, 
hogy nem áll rendelkezésünkre a rák és a mikrobiom közötti 
kapcsolatra közvetlen bizonyíték, széles körben elismerik 
a mikrobák és a rák közötti kölcsönhatások molekuláris 
részleteinek és a rákkezelést befolyásoló tényezők 
megértésének tudományos és klinikai jelentőségét. 
Munkánk során a mikorbiom hatását az emberi daganat 
mikroevolúciójára 3D sejttenyésztési technológiáknak, 
mutációs jelek elemzésének és a DNS-károsodásra adott 
válasz profilozásának közös felhasználásával vizsgáljuk. 
Különös hangsúlyt fektetünk az olyan mikrobiomhoz 
kapcsolódó mutagén mechanizmusok feltárására, 
amelyek felgyorsítják a rák progresszióját, valamint olyan 
integrált kísérletrendszert építünk fel, amely lehetővé 
teszi a betegek osztályozását rákkockázatuk és a terápiára 
történő reakciójuk alapján. Ezen kívül tanulmányaink 
olyan új utakat tárnak fel az emberi DNS-károsodásra 
adott válaszrendszerben, amelyek szerepet játszanak a rák 
evolúciójában. Az előbbiek mellett célunk a mikrobiomhoz 
kapcsolódó biomarkerek azonosítása, amelyek korai 
előrejelzésként szolgálnak a daganatok megjelenése 
előtt, forradalmasítva ezzel a terápiás megközelítéseket a 
reaktívtól a prediktívig.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

•	 Humán szövettenyészeten alapuló vizsgálatok
•	 Mikroszkópos technikák
•	 Adattudomány
•	 Teljes genom adatok elemzése
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