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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

A mikrobdk megtalalhatok az emberi test minden
hamfeliletén, ideértve a bér, a légutak, az emésztérendszer
és a kivalasztorendszer (urogenitalis traktus) fellletét. Az
itt él6 mikrokozosségek befolyasoljdk szamos raktipus
kialakuldsat, progresszidjat, metasztazis képz6dését és a
kezelésékre adott valaszmechanizmusait. Annak ellenére,
hogy nem all rendelkezésiinkre a rak és a mikrobiom kozotti
kapcsolatra kozvetlen bizonyiték, széles korben elismerik
a mikrobdk és a rak kozotti kolcsonhatasok molekularis
részleteinek és a rakkezelést befolydsold tényezdk
megértésének tudomdanyos és Kklinikai jelent6ségét.
Munkank soran a mikorbiom hatdsat az emberi daganat
mikroevoluciéjara 3D sejttenyésztési technoldgidaknak,
mutacids jelek elemzésének és a DNS-karosodasra adott
vélasz profilozasanak ko6zos felhasznaldsaval vizsgaljuk.
Kilonos hangsulyt fektetlink az olyan mikrobiomhoz
kapcsolodé  mutagén  mechanizmusok  feltdrasara,
amelyek felgyorsitjak a rak progresszidjat, valamint olyan
integralt kisérletrendszert épitiink fel, amely lehetévé
teszi a betegek osztalyozasat rakkockazatuk és a terapiara
torténd reakcidjuk alapjan. Ezen kivil tanulmanyaink
olyan Uj utakat tarnak fel az emberi DNS-kdrosodasra
adott valaszrendszerben, amelyek szerepet jatszanak a rak
evoluciéjaban. Az el6bbiek mellett célunk a mikrobiomhoz
kapcsolédé biomarkerek azonositdsa, amelyek korai
elérejelzésként szolgdlnak a daganatok megjelenése
elétt, forradalmasitva ezzel a terapias megkozelitéseket a
reaktivtol a prediktivig.
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