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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Molekularis genetika, funkcionalis genetika, molekularis

biolégia, lipotoxicitds, lipid anyagcsere zavarai,
deszaturacio.
A ma maér rutinszerGen alkalmazott teljes genom

szekvendldsok eredményeként szdmtalan human genetikai
variacié kerilt azonositdsra. Ez a hatalmas mennyiség(
informdcié azonban csak a genetikai varidciok funkcionalis
vizsgalataval egyltt értelmezhetd. Munkacsoportunka lipid
metabolizmus zavaraival 6sszefliggé allapotok (diabétesz,
elhizds) molekuldris bioldgiai jellemzésével foglalkozik.
Kisérleteink fékuszaban a telitetlen zsirsav szintézis kbzponti
enzimei, a sztearil-KoA deszaturazok (SCD) allnak. Az SCD-k
f6 feladata a telitett zsirsavak igény szerinti atcsatorndzasa
a telitetlen zsirsavak irdnydba, igy szamos élettani
folyamatban (jelatvitel, energiatarolds, membranfluiditas)
megkerilhetetlenek. Abnormélis miikodésiik azonban az
optimalis zsirsav Osszetétel eltoldséval kéros folyamatokat
indukalhat. Az SCD-k genetikai variaciéi jelentésen
befolyasolhatjak a fehérjék muikodését. A sajat expresszids
adataink, valamint a kiilonb6z6 predikcids algoritmusok
segitségével elészlirt genetikai varidciokat klasszikus
molekularis bioldgiai moédszerek segitségével jellemziink.
Az igy relevansnak bizonyuld varidnsokat kooperacios
partnereinkkel egyittmikodésben klinikai beteganyagon
is vizsgaljuk.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

+ genetikai médositas technikai: klénozas, mutagenezis,
PCR, RT-PCR

« szabdlyoz6 és kddold régidk vizsgalata: dual luciferaz
riporter rendszerek, expresszids vektorok, jel616 cimkével
elldtott konstrukcidk, fuzidés fehérjék, fluoreszcens
mikroszképia, két-intronos minigén vektorok
hasznalataval

« klasszikus molekularis bioldégiai moddszerek: DNS
és RNS izoldldas, gPCR, immunoblott, transzfekcid,
sejttenyészetek, genotipizalé mddszerek

- lipid profil vizsgalata: MS, GC-FID

« mRNS és mikroRNS szekvendlas és bioinformatikai
elemzésiik, utvonalanalizis

- insilico predikcios programok hasznélata
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