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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Molekularis genetika, funkciondlis genetika, molekularis
biolégia, lipotoxicitds, lipid anyagcsere  zavarai,
deszaturdcié. A ma mar rutinszerlien alkalmazott teljes
genom szekvenaldsok eredményeként szamtalan human
genetikai variacio kerilt azonositdsra. Ez a hatalmas
mennyiségl informacié azonban c¢sak a genetikai
variaciok funkcionalis vizsgalataval egyitt értelmezheté.
Munkacsoportunk a lipid metabolizmus zavaraival
Osszefliggé allapotok (diabétesz, elhizds) molekularis
bioldgiai jellemzésével foglalkozik. Kisérleteink fékuszaban
a telitetlen zsirsav szintézis kdzponti enzimei, a sztearil-KoA
deszaturdzok (SCD) allnak. Az SCD-k f6 feladata a telitett
zsirsavak igény szerinti atcsatorndzasa a telitetlen zsirsavak
irdnyadba, igy szamos élettani folyamatban (jelatvitel,
energiatdrolds, membranfluiditds) megkerilhetetlenek.
Abnormalis mukddésik azonban az optimdlis zsirsav
Osszetétel eltolasaval kéros folyamatokat indukalhat. Az
SCD-k genetikai variacidi jelentésen befolydsolhatjdk a
fehérjék mikodését. A sajat expresszids adataink, valamint
a kiilénbo6z8 predikcids algoritmusok segitségével eldszlrt
genetikai variacidkat klasszikus molekuléris bioldgiai
modszerek segitségével jellemziink. Az igy relevansnak
bizonyul6  varidnsokat  kooperacidos  partnereinkkel
egyuttmkodésben klinikai beteganyagon is vizsgaljuk.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

« genetikai médositas technikai: klénozds, mutagenezis,
PCR, RT-PCR
« szabalyozo és kodold régiok vizsgalata: dual luciferaz

riporter rendszerek, expressziés vektorok, jel6lé
cimkével ellatott  konstrukcidk, fuzios fehérjék,
fluoreszcens  mikroszképia, két-intronos  minigén
vektorok hasznélataval

« klasszikus molekuldris biolégiai moddszerek: DNS
és RNS izolaldas, gPCR, immunoblott, transzfekcio,

sejttenyészetek, genotipizald mddszerek

- lipid profil vizsgalata: MS, GC-FID

« MRNS és mikroRNS szekvenalas és bioinformatikai
elemzésik, utvonalanalizis
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