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KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

A környezeti, illetve a sejt saját anyagcseréjéből eredő 
stressz észlelése és kivédése alapvető jelentőséggel 
bír az élőlények egészséges élettani működéseinek 
fenntartásában. Kutatócsoportunk célja a molekuláris, 
sejtes és szervezet-szintű stresszválaszok módozatainak 
feltárása és befolyásolása, különös tekintettel a 
biomolekulák (fehérjék, nukleinsavak) közelmúltban 
felfedezett, központi jelentőségű, sejten belüli 
fázisátmeneteire. E felfedezések új perspektívában járulnak 
hozzá a metabolikus szindróma, a rák, fertőző betegségek, 
valamint szöveti degeneratív elváltozások kialakulásának 
megértéséhez, valamint új-mechanizmusú terápiás 
lehetőségek feltárásához.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

géntechnológia, génkiütés, géncsendesítés, sejtkultúra, 
élvonalbeli fluoreszcencia-mikroszkópiás technikák, 
szuperrezolúciós mikroszkópia, molekuláris biofizika, 
biokémiai módszerek, fehérjetermelés és -tisztítás, kémiai 
módosítások, proteomika, enzimmechanizmusok feltárása, 
fehérje-fehérje és fehérje-nukleinsav kölcsönhatások 
jellemzése, állatmodellek
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