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BEMUTATKOZÁS

A természetben megtalálható felbukkanó fertőző 
betegségek felderítése és vizsgálata kiemelt fontosságú 
megelőzés és kezelés szempontjából. A kutatási területünk 
a biológia, a virológia és a betegség ökológia szorosan 
összefonódó területein helyezkedik el. Ezen belül a vadon 
élő állatok virológiai vizsgálata és molekuláris szintű 
jellemzése áll a figyelem középpontjában. A munka során 
a betegségek és az érintett fajok feltárása és megismerése 
a OneHealth koncepció alapján történik. Ezáltal célunk az 
ember, állat és környezet egészsége közötti összefüggések 
megértése, az eredmények gyakorlati hasznosítása.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

A modern molekuláris biológiai technikák széles skáláját 
alkalmazzuk a vírusok azonosításához, genomvizsgálathoz 
és evolúciójuk nyomon követéséhez. A molekuláris biológiai 
diagnosztikai eljárások és az új generációs szekvenálási 
technológiák segítségével lehetőségünk van a vírus genom 
szekvenálására. Ezeket a technikákat bioinformatikai 
adatelemzések és filogenetikai elemzések követik, amelyek 
segítenek azonosítani a kórokozók eredetét, terjedését 
és evolúcióját. A módszerek kombinációja lehetővé teszi 
számunkra a betegségek jobb megértését és hatékonyabb 
kezelési stratégiák kidolgozását.
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