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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

Kutatécsoportunk egyik f6 teriilete a kiilonb6z6 veszélyes
bakteridlis korokozék visszaszoritdsa olyan specidlis
kornyezetek beazonositasaval, amelyekben ezen kérokozék
artalmatlan versenytarsaikhoz képest kevésbé életképesek.
Az altalunk alkalmazott fluoreszcencia-alapu kompeticids
mérések olyan egyszer( kisérleti stratégiak, amelyek két
kiilonb6z6képpen jeldlt baktériumtorzset allitanak szembe
egymassal, hogy felmérjék relativ fittséguliket és tulélésiiket
kiilonb6z6 gyogyszerek jelenlétében. Ez a vizsgalat
kdnnyen felskalazhaté és koltséghatékony, igy a kompetitiv
vizsgalatokban tesztelt anyagok paneljének bévithetdsége
Uj perspektivakat kindl a kilonb6z6 kérokozdk eltéréen
szelektiv kémiai gatlasanak tanulmanyozésara. Kisérleteink
egy részében hagyomanyos antibiotikum kombinaciok
gyUjteményét vizsgaljuk az Egészségulgyi Vilagszervezet
(WHO) szerint kiemelt fontossagu kérokozokkal szemben.
Olyan gyodgyszer-kombinaciok beazonositasara toreksziink,
amelyek hatékonyabban pusztitjdk az antibiotikumokra
ellendlld torzseket az izogenikus, antibiotikumokra
érzékeny valtozatdhoz képest. llyen szelektiv gydgyszer-
kombinacidk beazonositdsa azonban kihivast jelent,
kalonosen, ha figyelembe vessziik a kombinacios kémiai
tér hatalmas méretét. E kihivasokat kombinatorikus
mintavételezéssel és matematikai modellek alkalmazasaval
kiszoboljik ki, csokkentve ezéltal a sziikséges kisérletek
szamat. A tovabbiakban részben ugyanezt a kisérleti
megkozelitést alkalmazva olyan specifikus kemoterapias
kezelések beazonositasara toreksziink, amelyek képesek
szelektiven pusztitani a vastagbélrdk kialakuldsat és
progresszidjat eldsegitd bakteridlis kérokozdkat, illetve
azon tumorsejteket, amelyek ezen rakkelté baktériummal
fertézottek. Innovativ kutatdsunk utat nyithat olyan
Uj kezelések vizioja felé, amelyek nemcsak az aktualis
fertézések ellen kizdenek, hanem csokkentik vagy akar
vissza is forditjak az antibiotikum-rezisztenciat vagy egyes
karos baktériumok patogenitasat.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

« Klasszikus és a legkorszertibb mikrobioldgiai technikak,
a bioldgiai biztonsag masodik szintjét képviseld (BSL-2)
koérokozo baktériumok vizsgalata.

« Bakterialis genom szekvenalas.

+ Adatelemzés, képelemzés és bioinformatika.

« Bakterialis genom mérnoki médszerek.

«  Human szovettenyészeten alapulé vizsgalatok.
+ Mikroszképos technikak.
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