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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

A rdk a fejlett orszagok egyik vezeté haldlozési oka. A
Nemzetkdzi Rakkutaté Ugyndkség adatai szerint 2012
folyaman vildgszerte 8,2 milli6 ember halt meg rakos
megbetegedésben. A rak kutatdsanak kezdetei mar a 19.
szazad végére tehetbek, egyértelmden jelezve a tarsadalmi
eréfeszitéseket, amelyek ennek a pusztitd betegségnek a
megfékezésére irdnyulnak. Tobbek kozott a kdzelmultban
kifejlesztett, hatalmas mennyiségli DNS szekvencia adat
generdlasara képes, nagy ateresztéképességl szekvenald
platformok adtak ujabb lendiletet ennek a kutatdsi
terlletnek, mivel 6ridsi szdmu tumor minta genetikai
vizsgalatat tették lehetévé. Az igy Osszegyljtott adatok
alatdmasztjak, azt az elképzelést, miszerint a rdk genomunk
betegsége, mivel a tumorok jelentds részében a vizsgalatok
tobb tiz- vagy akar szazezer mutdcioét is kimutattak. Ezek a
szamadatok arrdl is tanuskodnak, hogy a spontadn mutacids
rata nem elégséges a rakos sejtekben megfigyelheté nagy
szamu mutacié el6idézéséhez. Genetikai allomanyuk
instabilitdsa az a kiilonleges tulajdonsag, amely a rakos
sejteket képessé teszi az Ujabb és ujabb kéros genetikai
elvaltozasok gyors kialakitadsara. Csoportunk hosszutavu
célkitlizése a genom stabilitdsat aldasé és ezzel a rak
kialakulasat elésegitd genetikai elvaltozasok azonositasa és
vizsgalata.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

DNS, RNS és fehérjék izolalasara, manipulalasara és
analizisére iranyulé molekuldris biolégiai mddszerek,
emlés szovetkultura technikdk, alapveté a laboratériumi
egér kolonidk fenntartasahoz és a veliik valé munkahoz
sziikséges technikak, gén kilitési és gén csendesitési
eljardsok, emlds szovetkulturdban és allatmodellekben
alkalmazott modern génbeviteli eljarasok.
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