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BEMUTATKOZÁS

A mellékvesekéreg eredetű daganatokat két fő csoportra 
oszthatjuk, a mellékvese adenómákra (ACA), ez a jóindulatú, 
gyakoribb típus, illetve a ritka, de nagyon rossz prognózisú, 
adrenokortikális carcinómákra (ACC). Az ilyen daganatok 
elkülönítése nehéz, sokszor még műtéti anyagból is csak 
tapasztalt patológus képes megfelelő diagnózist adni. 
Kutatócsoportunk olyan specifikus molekuláris markereket, 
mikro RNS-eket vizsgál, amelyek segítségével ezt a döntést 
nagy biztonsággal meg tudjuk hozni. A mikro RNS-ek 
kifejeződése szövet specifikus (daganat specifikus) szerepük 
van a génexpresszió szabályozásában is, így lehetnek 
tumor serkentő vagy tumor szupresszor funkciójúak is. A 
mikro RNS-ek stabilak, jelen vannak a (tumor)szövetekben, 
a vérben, a testfolyadékokban is, így minimálisan 
invazív diagnosztikai lehetőségeket is hordoznak. Az 
emésztőszervi neuroendokrin daganatokban, például a 
pancreas neuroendokrin tumorokban (pNET) is igazolt a 
microRNS-ek jelenléte, ezek diagnosztikai lehetőségeit 
kívánjuk vizsgálni a továbbiakban.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Nukleinsav izolálás, DNS, RNS, microRNS izolálás humán 
mintákból (szövet, tumorszövet, FFPE, vér, testfolyadékok). 
mRNS, microRNS markerek relatív kvantifikálása reverz 
transzkripció után kvantitatív PCR módszerrel (RT-qPCR). 
Mutáció analízis szekvenálással (Sanger), QPCR-rel (SNP) 
vagy Illumina NGS szekvenálással. Differenciális expressziós 
transzkriptomikai vizsgálatok (RNA-SEQ) NGS-sel illetve 
microRNS-ek expressziós profilozása NGS-el.
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