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BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

A mellékvesekéreg eredetli daganatokat két f6 csoportra
oszthatjuk, a mellékvese adendmakra (ACA), ez a jéindulatu,
gyakoribb tipus, illetve a ritka, de nagyon rossz prognozisu,
adrenokortikalis carcindmakra (ACC). Az ilyen daganatok
elkiilonitése nehéz, sokszor még mdtéti anyagbdl is csak
tapasztalt patolégus képes megfelelé diagnozist adni.
Kutatocsoportunk olyan specifikus molekuldris markereket,
mikro RNS-eket vizsgal, amelyek segitségével ezt a dontést
nagy biztonsaggal meg tudjuk hozni. A mikro RNS-ek
kifejez6dése szovet specifikus (daganat specifikus) szereplik
van a génexpresszid szabalyozasaban is, igy lehetnek
tumor serkenté vagy tumor szupresszor funkcidjuak is. A
mikro RNS-ek stabilak, jelen vannak a (tumor)szovetekben,
a vérben, a testfolyadékokban is, igy minimalisan
invaziv diagnosztikai lehetéségeket is hordoznak. Az
emésztdszervi neuroendokrin daganatokban, példaul a
pancreas neuroendokrin tumorokban (pNET) is igazolt a
microRNS-ek jelenléte, ezek diagnosztikai lehetdségeit
kivanjuk vizsgalni a tovabbiakban.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Nukleinsav izolalas, DNS, RNS, microRNS izolalds human
mintakbol (szovet, tumorszovet, FFPE, vér, testfolyadékok).
MRNS, microRNS markerek relativ kvantifikalasa reverz
transzkripcié utan kvantitativ PCR modszerrel (RT-qPCR).
Mutécié analizis szekvenaldssal (Sanger), QPCR-rel (SNP)
vagy lllumina NGS szekvendldssal. Differencialis expresszids
transzkriptomikai vizsgalatok (RNA-SEQ) NGS-sel illetve
microRNS-ek expresszids profilozasa NGS-el.
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