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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Az anyagcsere az élet egyik legalapvetdbb jelensége amely
épitékockakat és energiat szolgdltat az Osszes bioldgiai
folyamat szamdra. Habar az anyagcsere f6 feladata er6sen
konzervalt az evollcidés sordn, mégis nagy kulonbségek
figyelheték meg az anyagcsere miikodésének részleteiben
fajok és egyedek kozott is. Ez az emberi faj egyedeire is
igaz. Barmely két ember kozott jelentds kilonbségek
lehetnek az anyagcsere mikodésében és szamos
betegség mogott anyagcserevaltozas all. Azonban nem
minden megfigyelheté anyagcserekiilonbség karos, igy
fontos kihivast jelent megtaldlni azokat a kilonbségeket
amelyek  befolyasoljdk  egészséglinket.  Csoportunk
szamitdgépes modszerek felhaszndlasaval tanulmanyozza
az emberi populacidkon beluli és fajok kozotti
anyagcserekiilonbségeket. Célunk, hogy feltérképezzik a
természetes szelekcié hatdsat az emberi anyagcserére és
ezdltal jobban megértsiik az egészséges és beteg allapotok
kozotti kilonbségeket.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Alapveté bioinformatikai és kemoinformatikai médszerek,
filogenetikai  6sszehasonlité  genomikai moddszerek,
szamitdgépes és kisérletes metabolomika, R statisztikai
programnyelv, Matlab programnyelv, Perl programnyely,
statisztikai eljarasok, gépi tanulas.
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