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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Saccharomyces élesztégombak domesztikacidja, makro- és
mikroevolucidja kiilonosképp az embert kolonizald és fer-
t6z6 kladdok tekintetében a genomika és kisérleti evoltcio
eszkoztaraival.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Genomika, lllumina, Oxford Nanopre, kisérleti evolucio, fen-
otipizalas, virulencia faktorok.
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