KUTATASI TERULET BEMUTATASA

Kutatasi terililet: epigenetika és genomszerkesztés.

A cisz-szabalyozd elemek kozé tartozé enhanszerek a
nem kodold DNS specifikus szegmensei, amelyek tavoli
gének atirédasat iranyitjdk. Kolcsonhatdsba lépve a
transzhatdsu transzkripciés faktorokkal (TF) fokozzdk a
célgének kifejez6dését. Szamos nagyfelbontasi genom-
szintl szekvenaldson alapuld tanulmany bizonyitotta,
hogy az enhanszerek gyakran irédnak &t hosszd, nem
kodoléo RNS-ekké (IncRNS) vagy enhancer RNS-ekké
(eRNS). Ezeknek a molekulaknak a szintje gyakran korrelal
a célgén mRNS kifejez6désének mértékével. Kutatdsaink
célia a rak-specifikus enhanszerek azonositisa és
hatdsmechanizmusuk vizsgalata, beleértve a TF-hoz valé
kotédést, aktivalast, kolcsonhatast és szovetspecifikus
mikodést. Tovabba toreksziink a rak kialakulasaval
Osszefliggd megvaltozott célgén-expresszié bioldgiai
kovetkezményeinek megértésére is.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK
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