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KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Kutatási terület: epigenetika és genomszerkesztés.
A cisz-szabályozó elemek közé tartozó enhanszerek a 
nem kódoló DNS specifikus szegmensei, amelyek távoli 
gének átíródását irányítják. Kölcsönhatásba lépve a 
transzhatású transzkripciós faktorokkal (TF) fokozzák a 
célgének kifejeződését. Számos nagyfelbontású genom-
szintű szekvenáláson alapuló tanulmány bizonyította, 
hogy az enhanszerek gyakran íródnak át hosszú, nem 
kódoló RNS-ekké (lncRNS) vagy enhancer RNS-ekké 
(eRNS). Ezeknek a molekuláknak a szintje gyakran korrelál 
a célgén mRNS kifejeződésének mértékével. Kutatásaink 
célja a rák-specifikus enhanszerek azonosítása és 
hatásmechanizmusuk vizsgálata, beleértve a TF-hoz való 
kötődést, aktiválást, kölcsönhatást és szövetspecifikus 
működést. Továbbá törekszünk a rák kialakulásával 
összefüggő megváltozott célgén-expresszió biológiai 
következményeinek megértésére is.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Gén aktiváció, gén inhibició (CRISPRi, CRISPRa)
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