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BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Az antibiotikum-rezisztencia korunk egyik vezetd globdlis
egészségigyi kihivasa, amire a fejlesztok jelenleg még kevés
sikerreltalaljak a megoldast. Korabbi munkankban tobb mint
tiz, jelenleg a klinikai fejlesztés kilonboz6 fazisaiban 1évé
antibiotikumot vizsgaltunk, amik ellen kiemelt jelentéség
Gram-negativ baktériumfajokban szinte kivétel nélkal
magas szint(, potencialisan klinikailag relevans rezisztencia
alakult ki. Jelenlegi projektiinkben pedig azt vizsgaljuk,
hogy a rezisztencia kialakulasa milyen 6sszefliggéseket
mutat a baktérium fert6zéképességének véltozasaval.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Bakterialis genommérnoki technikak, adaptiv laboratériu-
mi evolucid, fertéz6képesség vizsgalata Galleria mellonella
modellben.
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