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KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Csoportunk kutatásai a genomban mutációkat 
okozó folyamatok molekuláris mechanizmusaira és 
kölcsönhatásaira irányulnak, különös tekintettel a 
károsodott DNS szakaszok replikációjára. A mutációk 
felhalmozódása elengedhetetlen a szomatikus sejtekben 
zajló tumorogenezishez. Gyakran előfordul, hogy a 
sejtek a DNS-hibatolerancia mechanizmusok inaktiválása 
vagy módosítása révén mutátor fenotípust szereznek, 
mely lehetővé teszi számukra, hogy további mutációkat 
halmozzanak fel a kulcsfontosságú onkogénekben. 
Több különböző sejtmechanizmus segíti a sérült DNS 
szakaszok replikációját. Ezeket biokémiai, genetikai és 
genomikai módszerek segítségével tanulmányozzuk. 
Csoportunk úttörő szerepet játszott a genomszekvenálás 
sejtvonalakon történő alkalmazásában, a környezeti 
hatások és a különböző DNS-javító képességek elvesztése 
mutagenikus következményeinek feltérképezésére. 
Sejtkultúra-kísérleteket használunk a tumorokban 
lejátszódó mutációs folyamatok modellezésére, hogy 
segítsük a kezeléseknek a daganatok mutációs mintázatain 
alapuló kiválasztását. Klinikusokkal is együttműködünk 
a tumorok genomikus adatainak elemzésében, hogy 
jobban megértsük a daganatok etiológiáját, a kezelések 
mutagenikus hatását és a rezisztencia kialakulását.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Kísérletes és bioinformatikai módszereket is alkalmazunk 
kutatásunkhoz. Kísérletes módszerek: standard molekuláris 
biológiai technikák, sejttenyészetek, sejt túlélési mérések, 
génkiütött sejtvonalak előállítása. Bioinformatikai 
módszerek: újgenerációs szekvenálásból származó genomi 
és transzkriptomikai adatok elemzése, mutációdetektálás, 
adatmegjelenítés.
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