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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Csoportunk  kutatdsai a genomban  mutdciokat
okozd folyamatok molekuldris mechanizmusaira és
kolcsonhatdsaira iranyulnak, kalonos  tekintettel a
karosodott DNS szakaszok replikacidjara. A mutdciok
felhalmozddasa elengedhetetlen a szomatikus sejtekben
zajl6 tumorogenezishez. Gyakran el6fordul, hogy a
sejtek a DNS-hibatolerancia mechanizmusok inaktivalasa
vagy modositdsa révén mutdtor fenotipust szereznek,
mely lehetévé teszi szdmukra, hogy tovabbi mutacidkat
halmozzanak fel a kulcsfontossagu onkogénekben.

Tobb kilonbozé sejtmechanizmus segiti a sérult DNS
szakaszok replikaciojat. Ezeket biokémiai, genetikai és
genomikai modszerek segitségével tanulmanyozzuk.
Csoportunk Uttordé szerepet jatszott a genomszekvendlds
sejtvonalakon torténd alkalmazdsdban, a kornyezeti
hatdsok és a kilonb6zd DNS-javitd képességek elvesztése
mutagenikus kovetkezményeinek feltérképezésére.
Sejtkultura-kisérleteket  haszndlunk a  tumorokban
lejatsz6dd mutdcios folyamatok modellezésére, hogy
segitsiik a kezeléseknek a daganatok mutdcids mintazatain
alapulé kivalasztasat. Klinikusokkal is egylUttmdkodiink
a tumorok genomikus adatainak elemzésében, hogy
jobban megértsiik a daganatok etioldgidjat, a kezelések
mutagenikus hatasat és a rezisztencia kialakulasat.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Kisérletes és bioinformatikai mddszereket is alkalmazunk
kutatasunkhoz. Kisérletes modszerek: standard molekularis
bioldgiai technikdk, sejttenyészetek, sejt tulélési mérések,
génkiltott  sejtvonalak  elGallitasa.  Bioinformatikai
modszerek: Ujgeneracios szekvenalasbol szarmazd genomi
és transzkriptomikai adatok elemzése, mutaciddetektalas,
adatmegjelenités.
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