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KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

A tumorellenes terápiák gyakori velejárója az adott 
kezelésre rezisztens tumorsejtek kialakulása. Így a többféle 
sejtélettani folyamatot különböző hatóanyagokkal egy­
szerre célzó kombinált terápiák és az ezeket szűrő hatékony 
tesztrendszerek kifejlesztése alapvető fontosságú. Kutató­
csoportunk olyan anyagcsere és jelátviteli útvonalak 
azonosításával foglalkozik, amelyek manipulálása gátolja 
az általunk használt ecetmuslica (Drosophila melanogaster) 
karcinóma modell progresszióját. E genetikai úton, non-
invazív módszerekkel indukálható tumortípusról korábbi 
és általunk végzett kutatások is kimutatták, hogy az 
emlős daganatokhoz hasonlóan, növekedése erősen függ 
például a cukor és lipidanyagcsere, valamint a különböző 
növekedési és gyulladás jelátviteli útvonalak működésétől. 
E folyamatok genetikai manipulálása mellett célunk, hogy e 
gerinctelen tumormodellen teszteljünk számos, már ismert 
és új rákellenes hatóanyagot, továbbá ezek kombinációinak 
hatását. Modellünk előnye, hogy a gerinces rendszereknél 
gyorsabb, hatékonyabb és etikailag kevésbé kifogásolható 
alternatívát nyújt az új, potenciális tumorellenes stratégiák 
felfedezésére és előzetes tesztelésére.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Molekuláris sejtbiológiai módszerek:
•	 Fluoreszcens mikroszkópia: Fehérjék sejten belüli 

lokalizációjának vizsgálata fluoreszcens riporterekkel 
(pl.: GFP) és fluoreszcens immunjelöléssel. 

•	 Hatóanyagok és genetikai kezelések hatásának 
vizsgálata in vivo Drosophila tumorokon. 

•	 Jelátviteli folyamatok aktivitásának vizsgálata western 
blottal. 

•	 Szövetek lipidösszetételének meghatározása lipidomi­
kával.

Genetikai módszerek: 
•	 tumor indukálás transzgenikus Drosophila-ban
•	 episztázis analízis párhuzamos sejtélettani folyamatok 

együttes manipulálásán keresztül
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