KUTATASI TERULET BEMUTATASA

HUN-REN Természettudomanyi Kutatékézpont
Molekularis Elettudomanyi Intézet

Cim: 1117 Budapest, Magyar Tuddsok korutja 2.

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Kutatasaim kozéppontjaban a hosszd nem-kédold RNS-ek
(IncRNS-ek) allnak, melyeknek szamat nagyjabdél 58 000-
re teszik a human genomban. Nem-kédolé RNS-eknek
azokat a géntermékeket nevezziik, amelyekrél fehérje
nem irodik at, de RNS-ként is 6nallé bioldgiai funkcidval
rendelkeznek. A nem-kédold RNS-ek egyik nagy csoportjat
a mikroRNS-ek, egy masikat pedig az IncRNS-ek alkotjak.
Az IncRNSek szédmos sejtélettani folyamatban jatszanak
szabdlyoz6 szerepet, mely leggyakrabban molekularis
interakcidkon keresztul valosul meg. Jelentdségik jol
ismert a sejtciklus szabdlyozdsaban, a DNS javitasban, a
stresszreakcidkban, a génkifejezédés és az RNS feldolgozas
szabdlyozasdban is. Rendellenes expresszidjuk szamos
rakos betegség kialakuldasdhoz és progresszidjahoz is
kothets, igy nem csak gyogyszercélpontok, hanem
biomarker jeldltek is szép szammal taldlhatdk kozottuk.
Fontos azonban figyelembe venni, hogy ezek az RNS-ek a
ritkdn mdkodnek 6nalldan, egyetlen IncRNS szabalyozasan
keresztll kis eséllyel lehet jelentds terdpias hatast elérni.
Kutatécsoportomban ezért halézat alapi megkozelitéssel
vizsgaljuk az IncRNS-eket, figyelembe véve mind fehérje-,
mind kiilonb6zd RNS partnereiket.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

A kutatécsoportban molekularis biolégiai technikakat

alkalmazunk, folynak kisérletek emlds sejtes modellrend-

szerekben és in vitro el&allitott molekulakkal is.

A fontosabb elsajatithaté technikak a kovetkezdk:

« EmlGs sejttenyészetek fenntartdsa

« EmIGs sejtek transzfektalasa

« RNS immunprecipitacié

+ Kvantitativ PCR

« Immunfluoreszcencias vizsgalatok

« Agaroz és SDS gélelektroforézis

. Mikroskalas termoforézis (molekularis
jellemzésére)

« Invitro RNS transzkripcié

« Rekombinans fehérje expresszio és tisztitas
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