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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Kutatécsoportunk f6 vizsgalati teriilete a transzmembran
fehérjék. E kisérletesen igen nehezen vizsgdlhato fehérjék
vizsgalatahoz elsésorban bioinformatikai eszkozoket,
Ujabban a mesterséges intelligencia alapu modszereket
fejlesztiink, amelyekkel a transzmembran fehérjék
szerkezetét, el6forduldsat, kolcsonhatasait illetve egyéb
tulajdonsagait lehet becsiilni. A mddszerek fejlesztéséhez,
fontos, hogy megbizhatd, naprakész, pontos adatokat
tartalmazé adatbazisokbdl induljunk ki, ezért szamos ilyen
adatbazist allitottunk Ossze és tartunk naprakészen. A
bioinformatikai eszk6zdk mellett tébb olyan laboratériumi
fejlesztést is csindlunk, amelyek segitségével egyszerre
tobb szdz, akér ezer transzmembran fehérjérél kaphatunk
topoldgiai informaciot, vagy a sejtfelszinen valo
eléfordulasuk pontos mennyiségét lehet meghatarozni.
Ezen fejlesztések rendkivil fontosak lehetnek Uj
immunterapias célpontok meghatérozasaban, illetve
kiilonb6z6 patogének elleni kiizdelemben.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Programozds (python, C++, Php), adatbazis (MySQL)
kezelés, mesterséges intelligencia alapu eljarasok,
sejttenyésztés, sejtfelszin  jelolési eljarasok, tomeg-
spektrometria.
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