
SZENT-GYÖRGYI MENTOROK – HUN-REN TERMÉSZETTUDOMÁNYI KUTATÓKÖZPONT

HUN-REN Természettudományi Kutatóközpont 
Molekuláris Élettudományi Intézet

Cím: 1117 Budapest, Magyar Tudósok körútja 2.

TUSNÁDY GÁBOR

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Kutatócsoportunk fő vizsgálati területe a transzmembrán 
fehérjék. E kísérletesen igen nehezen vizsgálható fehérjék 
vizsgálatához elsősorban bioinformatikai eszközöket, 
újabban a mesterséges intelligencia alapú módszereket 
fejlesztünk, amelyekkel a transzmembrán fehérjék 
szerkezetét, előfordulását, kölcsönhatásait illetve egyéb 
tulajdonságait lehet becsülni. A módszerek fejlesztéséhez, 
fontos, hogy megbízható, naprakész, pontos adatokat 
tartalmazó adatbázisokból induljunk ki, ezért számos ilyen 
adatbázist állítottunk össze és tartunk naprakészen. A 
bioinformatikai eszközök mellett több olyan laboratóriumi 
fejlesztést is csinálunk, amelyek segítségével egyszerre 
több száz, akár ezer transzmembrán fehérjéről kaphatunk 
topológiai információt, vagy a sejtfelszínen való 
előfordulásuk pontos mennyiségét lehet meghatározni. 
Ezen fejlesztések rendkívül fontosak lehetnek új 
immunterápiás célpontok meghatározásában, illetve 
különböző patogének elleni küzdelemben.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Programozás (python, C++, Php), adatbázis (MySQL) 
kezelés, mesterséges intelligencia alapú eljárások, 
sejttenyésztés, sejtfelszín jelölési eljárások, tömeg­
spektrometria.
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