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KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Egyrészt ritka, monogénes emberi betegségek 
halmodelljeinek segítségével próbáljuk pontosabban 
megérteni, milyen molekuláris- és sejt-szintű változások 
vezetnek az említett betegségek tüneteinek kialakulásához. 
A genomszerkesztéssel létrehozott halvonalak segítségével 
elsősorban olyan betegségekre koncentrálunk, amelyek 
valamilyen módon a riboszóma működésképtelenségéből 
erednek, vagy a genomintegritás megőrzésében fontos 
gének mutáció okozzák őket. A betegségek pontosabb 
megértésén túl, betegségmodelljeink lehetőséget 
adhatnak esetleges terápiák keresésére is.
Másik kutatási területünk annak a feltérképezéséhez 
kapcsolódik, hogy miképp alakulhatott ki egy evolúciós 
újítás, a légköri oxigén hasznosítását lehetővé tevő 
labirintusszerv paradicsomhalakban, illetve ennek 
milyen következményei lettek az állatok fiziológiájára 
és viselkedésére. Azt akarjuk megérteni, hogy milyen 
genomi változások teszik lehetővé a fejlődési program 
„újrahuzalozását” és új sejttípusok megjelenését, illetve 
hogyan képes egy alapvetően kopoltyúkkal légző állat 
légzési stratégiát váltani élete során.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Munkánk során a klasszikus molekuláris klónozástól, a 
génszerkesztésen és transzkriptomikán, valamint a modern 
képalkotó technikákon (pl. konfokális mikroszkópia, 
mikroCT) át egészen a viselkedés gépi-tanuláson alapuló 
elemzésééig számos módszert alkalmazunk a kutatási 
kérdések megválaszolására. Kutatásainkhoz a zebradániót 
és paradicsomhalakat használunk modellként.
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