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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Mennyire ismerjik a DNS valddi felépitését, szerkezetét és
szekvencidjat? Ezekre az alapvet6 kérdésekre igyeksziink
valaszt adni. Tudjuk, hogy a négy kanonikus DNS bazison
kiviil szdmos tovabbi alkotdelem is eléfordul a DNS-
ben. Ezek rejtve maradnak a szokdsos DNS-szekvendlasi
eljarasokban. Mi a DNS-beli uracil bazisra fokuszalunk
(deoxi-uridine). Az uracil-DNS élettani és koérélettani
szerepét kutatjuk normalis fejlédési folyamatokban és
kiilonb6z6 rakos betegségekben. Eredményeink szerint
a DNS-beli uracil szabdlyozott médon egyrészt javitando
hibaként, masrészt jelatviteli szignalként értelmezddik. F6
tevékenységlink alapkutatas - a nagy ismeretlen kérdéseket
akarjuk megvalaszolni. Eredményeink emellett fontos
hozzdjaruldst jelenthetnek ujféle terapiakhoz egyrészt a
rakban, masrészt kilonbozé fert6z6 megbetegedésekben
(tuberkulézis, malaria). Csoportunkban szamos szerkezeti
biolégiai / enzimoldgiai projekt is folyik. Eszkdztarunk
feloleli a biokémia, enzimoldgia, molekularis bioldgia,
szerkezeti bioldgia (rontgenkrisztallografia), sejbioldgia
és bioinformatika (Uj szekvenalasi eljarasok kidolgozasa)
modszereit. Szamos allatmodellel is foglalkozunk (zebrahal,
egér, ecetmuslica).

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Molekularis bioldgia (klobnozas, transzgénikus
élélények Ilétrehozdsa, mutacidk beillesztése, Crispr
genomszerkesztés), szerkezeti bioldgia (spektroszkoépiai
modszerek, makromolekularis  rontgendiffrakcié 3D
szerkezetek megoldasa), biokémia (fehérje expresszio,
fehérje tisztitas, fehérje-ligand koélcsonhatasok vizsgalata,
gélektroforézis, Western blotting, egyéb blottolasi
technikdk), enzimoldgia, enzimkinetika, bioinformatika
(DNS és RNS szekvendlds, nagy adatbazisok kezelése),
sejtbiolégia (sejvonalak kezelése és genomszerkesztése,
konfokalis és szuperrezolucios mikroszkopia)
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