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VÉRTESSY BEÁTA

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Mennyire ismerjük a DNS valódi felépítését, szerkezetét és 
szekvenciáját? Ezekre az alapvető kérdésekre igyekszünk 
választ adni. Tudjuk, hogy a négy kanonikus DNS bázison 
kívül számos további alkotóelem is előfordul a DNS-
ben. Ezek rejtve maradnak a szokásos DNS-szekvenálási 
eljárásokban. Mi a DNS-beli uracil bázisra fókuszálunk 
(deoxi-uridine). Az uracil-DNS élettani és kórélettani 
szerepét kutatjuk normális fejlődési folyamatokban és 
különböző rákos betegségekben. Eredményeink szerint 
a DNS-beli uracil szabályozott módon egyrészt javítandó 
hibaként, másrészt jelátviteli szignálként értelmeződik. Fő 
tevékenységünk alapkutatás - a nagy ismeretlen kérdéseket 
akarjuk megválaszolni. Eredményeink emellett fontos 
hozzájárulást jelenthetnek újféle terápiákhoz egyrészt a 
rákban, másrészt különböző fertőző megbetegedésekben 
(tuberkulózis, malária). Csoportunkban számos szerkezeti 
biológiai / enzimológiai projekt is folyik. Eszköztárunk 
felöleli a biokémia, enzimológia, molekuláris biológia, 
szerkezeti biológia (röntgenkrisztallográfia), sejbiológia 
és bioinformatika (új szekvenálási eljárások kidolgozása) 
módszereit. Számos állatmodellel is foglalkozunk (zebrahal, 
egér, ecetmuslica).

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Molekuláris biológia (klónozás, transzgénikus 
élőlények létrehozása, mutációk beillesztése, Crispr 
genomszerkesztés), szerkezeti biológia (spektroszkópiai 
módszerek, makromolekuláris röntgendiffrakció 3D 
szerkezetek megoldása), biokémia (fehérje expresszió, 
fehérje tisztítás, fehérje-ligand kölcsönhatások vizsgálata, 
gélektroforézis, Western blotting, egyéb blottolási 
technikák), enzimológia, enzimkinetika, bioinformatika 
(DNS és RNS szekvenálás, nagy adatbázisok kezelése), 
sejtbiológia (sejvonalak kezelése és genomszerkesztése, 
konfokális és szuperrezolúciós mikroszkópia)
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