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BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

genetikai hatterét vizsgalom termdtestképzd gombdakban.
A gombak orszdgadban a komplex soksejtliség 8-11
alkalommal jelent meg egymastdl fliggetleniil. A gombak
esetébe a komplex soksejtiséget tekitnve a legmagasabb
szintl fejlettséget a gombak ivaros szaproitoképletei, a
termdétestek képviselik. Egyes termétestek akar 30-ndl is
tobb kulonféle sejttipust tartalmazhatnak. Ezen sejttipusok
differencialédasanak  molekuldris  hattere  javarészt
ismeretlen. Munkdm kozéppontjaban az egyes sejttipusok
kialakuldsanak hatterében meghizédé gényszabalyozasi
halézatok és a kiilonféle sejttipusok alakjat meghatarozo
citszkeletdlis valtozasok allnak. Komparativ genomikai és
transzkriptomikai modszerekkel azonositottunk szamos
konzervalt reguldtort, melyeknek expresszids mintazatuk
alapjan szerepik lehet a termétestek fejlédésében.
Részt veszek ezen reguldtorok azonositdsdban és
funkciondlis jellemzésében. Mindezen felil molekuldris
bioldgiai, hisztoldgiai, és fluoreszcens mikroszképos
modszerekkel vizsgalom egyes termdtest sejttipusok
alakjat és citoszkeletonjat, kulonos tekitnettel a szeptin
citoszkeletonra.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Molekularis klénozas (PCR, baktérium transzformacio,
restrikciés enzim alapu klénozas, Gibson 0Osszeszerelés),
gombak genetikai manipulacidja, fehérjetermeltetés

és tisztitds (SDS-PAGE, Western blot), fluoreszcens
mikroszkdpia, hisztoldgiai metszetek készitése
termétestekbdl, bioinformatikai moddszerek (statisztikai

analizisek R-ben, funkcionalis genomika, transzkriptomikai
analizis).
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