HUN-REN Szegedi Biol6giai Kutatékézpont
Biokémiai Intézet

Cim: 6726 Szeged, Temesvari krt. 62.

BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Kutatasaim soran a komplex soksejtliség evoluciéjanak ge-
netikai hatterét vizsgalom termétestképz6 gombakban. A
gombdk orszdgaban a komplex soksejtliség 8-11 alkalom-
mal jelent meg egymastol fliggetlendil. A gombak esetébe
a komplex soksejtliséget tekitnve a legmagasabb szint(i fej-
lettséget a gombak ivaros szaproitoképletei, a termdtestek
képviselik. Egyes term&testek akar 30-ndl is tobb kilonféle
sejttipust tartalmazhatnak. Ezen sejttipusok differencialé-
dasanak molekularis hattere javarészt ismeretlen.

Munkdam kozéppontjadban az egyes sejttipusok kialakula-
sanak hatterében meghuz6dé gényszabalyozasi halézatok
és a kilonféle sejttipusok alakjat meghatarozé citszkeletalis
véltozasok allnak.

Komparativ genomikai és transzkriptomikai modszerekkel
azonositottunk szamos konzervalt reguldtort, melyeknek
expresszidés mintazatuk alapjan szerepiik lehet a termétes-
tek fejlédésében. Részt veszek ezen reguldtorok azonosité-
saban és funkcionalis jellemzésében

Mindezen felll molekularis bioldgiai, hisztoldgiai, és fluo-
reszcens mikroszkdpos moédszerekkel vizsgdlom egyes
termétest sejttipusok alakjat és citoszkeletonjat, kiilonos
tekitnettel a szeptin citoszkeletonra.
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