BEMUTATKOZAS

A komplex soksejtliség megjelenése volt az egyik legna-
gyobb evoluciés innovacié az él6vilag fejlédéstorténeté-
ben. A termétest-képzé gombdk kivalé modellorganiz-
musai ennek a folyamatnak: egysejtii spoérakbol tobbsejtd
hifaszovedéket képeznek, majd ivaros szaporodasuk soran
bonyolult struktiraju, kiilonbozé szévettipusokat tartalma-
z6 termétesteket hoznak létre. Mindezen feliil a gombak az
egyetlen olyan él6lénycsoport, ahol a komplex soksejtliség
tobbszor, egymastdl fliggetlenil jelent meg. Ezen evoluci-
os folyamatokkal épp ellentétes valtozasok, vagyis soksejt(
fonalasgombak masodlagos egyszerlisédése vezetett az
egysejtl éleszték kialakuldsahoz ugy, hogy kozben a sok-
sejtl életformaban szerepet jatszd gének tobbsége nem
veszett el. Az élesztészerl ndvekedést lehetdvé tevd gén-
készlet mar a gombak torzsfejlédésének korai szakaszaban
rendelkezésre allt, ezen életmdd ugyanakkor |ényegesen
késébb, tobbszor és egymastdl fliggetlendl jelent meg és
valt domindnssa. Kutatomunkank soran 0sszehasonlitd
genomikai, -transzkriptomikai és molekularis technikak se-
gitségével prébaljuk megvalaszolni ezen evolucids 1épések
hatterében allé6 genom- és génexpresszids valtozasokat és
génszabdlyozasi folyamatokat. Munkank szintén fontos te-
rilete a gombak novényi sejtfalat lebontd képességének
hatterében all6 genetikai és molekuldris bioldgiai folyama-
tok vizsgdlata. A gombak lignocelluléz bontd képessége
az iparban (pl. bioetanol gyartas soradn) az egyik leginkdbb
kiaknazott tulajdonsaguk. Ezért feladataink kozott szerepel
a novényi biomassza bontdsdban szerepet jatsz6 gomba
enzimek szintézisét szabdlyozd génregulaciés halézatok
feltérképezése is.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Kisérleteink f6 modellorganizmusa a Coprinopsis cinerea
tintagomba, de szdmos mas bazidiumos és tomlésgom-
baval is dolgozunk. Laboratériumunkban az alapveté mik-
robiolégiai technikak mellett a legmodernebb genetikai-,
molekuldris bioldgiai, nagy ateresztéképességl ‘omikai’
és bioinformatikai mddszereket alkalmazzuk. Ezek kozil
kiemelném a kovetkezdket: gombdak tenyésztése és ter-
métestképzése, kilonbdzd mikroszkdpos technikék, DNS
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és RNS izolalasi technikak, genom- és transzkriptom (RNA-
Seq) szekvendlds és az adatok kiértékelése bioinformati-
kai mddszerekkel, fehérje-DNS kolcsonhatasok vizsgalata
(transzkripcids faktorok DNS kotéhelyének meghatarozasa
Chip-Seq, DAP-Seq és CUT&RUN technikékkal), génklono-
zasi technikdk, CRISPR/Cas9-alapui genomszerkesztés, he-
terolog fehérjetermeltetés, fehérjetisztitas és Western-blot,
filogenetikai rekonstrukcid.
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