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BEMUTATKOZÁS

A sejtekben a normális körülmények között spontán, vagy 
fizikai és kémiai behatásokra keletkező DNS sérülések kijaví-
tásához különböző DNS hibajavító mechanizmusok szüksé-
gesek. Az autofágia folyamata a sérült sejtalkotók újrahasz-
nosításában játszik fontos szerepet. Bizonyítékok vannak 
arra, hogy ezek a folyamatok összekapcsolódnak, képesek 
egymás szabályozására. Pélául a Fanconi anémia géneknek 
alapvető szerepük van a szelektív autofágia folyamataiban, 
a mitofágia funkciójuk elválik a DNS hibajavításban betöl-
tött funkciójuktól. A BRCA1 és aBRCA2 ugyancsak szüksége-
sek a mitofágiához, a BRCA1 működése negatív hatással van 
az autofagoszómák képződésére és a lizoszómák számára.
Kutatásaink során vizsgáljuk a DNS kettőstörések és az au-
tofágia markereinek különböző kezelések hatására bekö-
vetkező változásait olyan HEK293 sejtvonalakban, melyek 
csendesítettek az egyes DNS hibajavító gének kifejeződé-
sében, annak érdekében, hogy az egyes gének autofágia 
szabályozó szerepét felderítsük. A BRCA1 és BRCA2 autoli-
zoszóma képződést csökkentő szerepét MCF-7 humán em-
lőadenocarcinoma sejtvonalban vizsgáljuk.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Molekuláris biológiai technikák: klónozás, DNS/RNS tisztítás 
és kvantitálás (DeNovix spektrofoto/fluoriméter, különbö-
ző PCR módszerek. Rekombináns fehérjék expressziója és 
tisztítása. Western blot analízis Li-Cor ODYSSEY Blot Imager 
készülékkel, kvantitálás Image Studio 5.2 szoftverrel. Emlős 
sejtkultúrák kezelése és transzfekciója, immunocitokémia, 
fluoreszcens és konfokális mikroszkópia.
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