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Az elmúlt évtizedekben a fénymikroszkópiában végbement 
fejlődés a biológiai kutatásokra is nagy hatással volt.
A képalkotás automatizálásának és felgyorsulásának kö-
szönhetően új mikroszkópos technikák jöttek létre, mint 
például gyors 3D képalkotás vagy nagy áteresztőképességű 
szűrés. Ezen technikák új ajtókat nyithatnak a biológiai 
alapkutatásban és gyógyszerkutatásban. Azonban ezen 
hatalmas méretű adatok megjelenésével kialakult az igény 
az automatizált analitikai módszerek iránt. Csoportunk ku-
tatásai arra irányulnak, hogyan lehetséges a szakértő (pl. 
biológus) tudását a leghatékonyabban ötvözni intelligens 
számítógépes algoritmusokkal, és azt a mikroszkópos képa-
nalízisben alkalmazni. Ezen cél elérése érdekében digitális 
képelemző eljárásokkal biológiailag releváns információt 
nyerünk ki 3-4-5 dimenziós képi adatokból, majd ezen infor-
mációt gépi tanulási módszerekkel értelmezzük. Az utóbbi 
időben gépi tanulási algoritmusokat sikerrel használtuk az 
egysejt analízisben. Célunk olyan új módszerek bevezetése 
melyek releváns, még fel nem fedezett fenotípusokat képe-
sek azonosítani.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Csoportunkban (BIOMAG) számos különböző mikroszkó-
piai és informatikai technika elérhető. Ezek közül kiemel-
kedőek: nagy áteresztőképességű, lézer mikrodisszekciós, 
light-sheet, és konfokális pásztázó mikroszkópjaink, vala-
mint különféle képelemző és gépi tanulási módszereink, 
szoftvereink és a szükséges hardver háttér.
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