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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Az elmult évtizedekben a fénymikroszkdpiaban végbement
fejlédés a bioldgiai kutatasokra is nagy hatdassal volt.

A képalkotas automatizaldsanak és felgyorsuldsanak ko-
szbnhetéen Uj mikroszképos technikadk jottek létre, mint
példaul gyors 3D képalkotds vagy nagy atereszt6képességi
szlrés. Ezen technikdk Uj ajtdkat nyithatnak a bioldgiai
alapkutatasban és gydgyszerkutatasban. Azonban ezen
hatalmas méret(i adatok megjelenésével kialakult az igény
az automatizalt analitikai modszerek irant. Csoportunk ku-
tatdsai arra irdnyulnak, hogyan lehetséges a szakérté (pl.
bioldégus) tudasat a leghatékonyabban 6tvozni intelligens
szamitdgépes algoritmusokkal, és azt a mikroszkdpos képa-
nalizisben alkalmazni. Ezen cél elérése érdekében digitalis
képelemzé eljarasokkal bioldgiailag relevans informaciét
nyerlnk ki 3-4-5 dimenziés képi adatokbdl, majd ezen infor-
maciot gépi tanuldsi modszerekkel értelmezziik. Az utébbi
idében gépi tanulasi algoritmusokat sikerrel hasznaltuk az
egysejt analizisben. Célunk olyan Uj modszerek bevezetése
melyek relevéns, még fel nem fedezett fenotipusokat képe-
sek azonositani.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Csoportunkban (BIOMAG) szdmos kiilonb6z6 mikroszké-
piai és informatikai technika elérheté. Ezek kozil kiemel-
kedbek: nagy ateresztéképesséqg, |ézer mikrodisszekcids,
light-sheet, és konfokalis pasztazé mikroszkopjaink, vala-
mint kiilonféle képelemzd és gépi tanuldsi médszereink,
szoftvereink és a sziikséges hardver hattér.
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