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MARTINEK TAMÁS

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Kutatócsoportunk célja olyan új, programozható szerke-
zetű, nem természetes eredetű építőelemekből felépülő 
makromolekulák (foldamerek) előállítása, melyek 3D szer-
kezete prediktálható és programozható. A fehérje-fehérje, 
illetve fehérje-szénhidrát kölcsönhatások befolyásolása 
ilyen kémiailag jól meghatározott tulajdonságú anyagok-
kal nagy kihívás, de nagyon ígéretes. Míg a kismolekulás 
hatóanyagok geometriájukból adódóan képtelenek be-
avatkozni ezekbe a kölcsönhatásokba, a megfelelő méretű 
antitest típusú gyógyszerek számos hátránnyal rendelkez-
nek. Mi a foldamerekben, mint mesterséges önrendeződő 
proteinmimetikumokban látjuk a megoldást hogy a protein 
kölcsönhatásokat kedvezően befolyásolhassuk, diagnoszti-
kus módszereket és új antibakteriális szereket fejlesszünk.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

A foldamereket automatizált kémiai szintézissel állítjuk elő 
és a tervezésük jelentős mértékben számítógépes model-
lezésen alapszik. A szerkezetüket HPLC-MS módszerrel azo-
nosítjuk. A fehérje-ligandum kölcsöhatások mérésére NMR 
spektrometriát használunk különös tekintettel a protein 
NMR módszerekre beleértve a 3D szerkezetfinomítást és a 
fehérje szerkezeti dinamikájának vizsgálatát. A fehérjéket 
bakteriális expressziós módszerekkel állítjuk elő. A protein 
– ligandum kölcsönhatások mérésére izotermális titrálási 
kalorimetriát és különféle fluroreszcens technikákat alkal-
mazunk. Anyagaink bioaktivitását sejtes esszékben tesztel-
jük. 
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