MARTINEK TAMAS

\ OR MENTOROK

Szegedi Tudomanyegyetem
Gyogyszeranalitikai Intézet

Cim: 6725 Szeged, Somogyi u. 4.

KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Kutatécsoportunk célja olyan Uj, programozhaté szerke-
zetli, nem természetes eredetli épitéelemekbdl felépiilé
makromolekuldk (foldamerek) eléallitasa, melyek 3D szer-
kezete prediktalhato és programozhato. A fehérje-fehérje,
illetve fehérje-szénhidrat kolcsonhatdsok befolyasolasa
ilyen kémiailag jol meghatdrozott tulajdonsagu anyagok-
kal nagy kihivas, de nagyon igéretes. Mig a kismolekulds
hatéanyagok geometridjukbdl adéddan képtelenek be-
avatkozni ezekbe a kdlcsénhatasokba, a megfelel6 méreti
antitest tipusu gydgyszerek szamos hatrannyal rendelkez-
nek. Mi a foldamerekben, mint mesterséges 6nrendez6dé
proteinmimetikumokban latjuk a megoldast hogy a protein
kolcsdnhatasokat kedvezéen befolydsolhassuk, diagnoszti-
kus médszereket és Uj antibakteridlis szereket fejlessziink.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

A foldamereket automatizalt kémiai szintézissel allitjuk el
és a tervezésuk jelentés mértékben szamitégépes model-
lezésen alapszik. A szerkezetiiket HPLC-MS modszerrel azo-
nositjuk. A fehérje-ligandum kélcséhatasok mérésére NMR
spektrometriat hasznalunk kulonds tekintettel a protein
NMR mddszerekre beleértve a 3D szerkezetfinomitdst és a
fehérje szerkezeti dinamikajanak vizsgalatat. A fehérjéket
bakterialis expresszids modszerekkel allitjuk el6. A protein
- ligandum kolcsdnhatasok mérésére izotermalis titralasi
kalorimetridt és kilonféle fluroreszcens technikakat alkal-
mazunk. Anyagaink bioaktivitasat sejtes esszékben tesztel-
juk.
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