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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Kutatasaink fokuszaban a bakterialis korokozdk és az anti-
biotikum-rezisztencia vizsgélata all. Megallapitottuk, hogy
a baktériumok multidrog rezisztenciat okozé mutacioi egy-
idejlleg novelik az érzékenységet mas antibiotikumokkal
szemben (kollaterdlis szenzitivitds). Ez a megallapitas le-
hetévé teszi, hogy Uj antibiotikum-koktélokat tervezzlnk.
Egy bakteridlis genommérndki modszer segitségével olyan
Uj antibiotikumok kifejlesztésére toreksziink, amelyekkel
szemben kisebb eséllyel alakul ki a rezisztencia. Mindezek
mellett azt is vizsgaljuk, hogy az adaptiv immunrendszer
evolucidjara hogyan hatnak a kérokozék és a tumor ellenes
védekezés.

Tovébbi részletek: http://www.brc.hu/sysbiol
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