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Az anyagcsere az élet egyik legalapvetőbb jelensége amely 
építőkockákat és energiát szolgáltat az összes biológiai 
folyamat számára. Habár az anyagcsere fő feladata erősen 
konzervált az evolúciós során, mégis nagy különbségek fi-
gyelhetők meg az anyagcsere működésének részleteiben 
fajok és egyedek között is. Ez az emberi faj egyedeire is igaz. 
Bármely két ember között jelentős különbségek lehetnek 
az anyagcsere működésében és számos betegség mögött 
anyagcsereváltozás áll. Azonban nem minden megfigyel-
hető anyagcserekülönbség káros, így fontos kihívást jelent 
megtalálni azokat a különbségeket amelyek befolyásolják 
egészségünket. Csoportunk számítógépes módszerek fel-
használásával tanulmányozza az emberi populációkon be-
lüli és fajok közötti anyagcserekülönbségeket. Célunk, hogy 
feltérképezzük a természetes szelekció hatását az emberi 
anyagcserére és ezáltal jobban megértsük az egészséges és 
beteg állapotok közötti különbségeket.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Alapvető bioinformatikai és kemoinformatikai módszerek, 
filogenetikai összehasonlító genomikai módszerek, számí-
tógépes és kísérletes metabolomika, R statisztikai program-
nyelv, Matlab programnyelv, Perl programnyelv, statisztikai 
eljárások, gépi tanulás.
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