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KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Az anyagcsere az élet egyik legalapvetSbb jelensége amely
épitékockakat és energiat szolgdltat az Osszes bioldgiai
folyamat szamdra. Habar az anyagcsere f6 feladata er6sen
konzervalt az evolucios soran, mégis nagy kilonbségek fi-
gyelhet6k meg az anyagcsere muikddésének részleteiben
fajok és egyedek kozott is. Ez az emberi faj egyedeire is igaz.
Barmely két ember kozott jelentds kilonbségek lehetnek
az anyagcsere miikodésében és szamos betegség mogott
anyagcserevaltozas all. Azonban nem minden megfigyel-
het6 anyagcserekiilonbség karos, igy fontos kihivast jelent
megtalalni azokat a kiilonbségeket amelyek befolyasoljak
egészséglinket. Csoportunk szamitbgépes modszerek fel-
hasznalasaval tanulményozza az emberi populdcidkon be-
[Uli és fajok kozotti anyagcserekiilonbségeket. Célunk, hogy
feltérképezziik a természetes szelekcio hatasat az emberi
anyagcserére és ezdltal jobban megértsiik az egészséges és
beteg allapotok kézotti kiilonbségeket.
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Alapveté bioinformatikai és kemoinformatikai médszerek,
filogenetikai 0sszehasonlitd genomikai mddszerek, szami-
togépes és kisérletes metabolomika, R statisztikai program-
nyelv, Matlab programnyelv, Perl programnyely, statisztikai
eljardsok, gépi tanulas.
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