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BEMUTATKOZAS

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

A rendszerbiolégia mint tudomanyag megjelenése Uj kor-
szakot nyitott az evollcidkutatdsban. Az Uj mddszerek és
nagyskaldju kisérletes adatok lehetévé teszik a bioldgiai
rendszerek alkotdelemeinek egylittes, rendszerszintl fel-
térképezését és a koztiik fellépd kolcsonhatasok vizsgalatat.
Csoportunk elsésorban az anyagcserének, mint az élélények
egyik legfontosabb alrendszerének evolucidjat vizsgalja. Az
anyagcsere épitékoveinek, a metabolitoknak a sejten beldili
mennyiségét mérve kiulonbozd élesztégombakban meg-
tudhatjuk, hogy milyen gyorsan valtozik az anyagcsere, és
milyen mechanizmusok befolyasoljak az evolucidjat. Emel-
lett az anyagcsere, mint halozat evolucidjat is tanulmanyoz-
zuk, azaz hogy hogyan tudnak Uj enzimfunkciok és biokémi-
ai utvonalak megjelenniaz evolucié soran. Ennek a tudasnak
a segitségével olyan genetikai médositasok azonositasan is
dolgozunk, amelyek hatasara egy mikroorganizmus képessé
valik az ipar szamara fontos vegytletek megtermelésére.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Anyagcsere modellezés, filogenetikai és 6sszehasonlitd
genomikai médszerek, omikai adatok szamitégépes elem-
zése, statisztika és gépi tanulds. Programozas R, Python, Perl
és Matlab nyelveken
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