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BEMUTATKOZÁS

A rendszerbiológia mint tudományág megjelenése új kor-
szakot nyitott az evolúciókutatásban. Az új módszerek és 
nagyskálájú kísérletes adatok lehetővé teszik a biológiai 
rendszerek alkotóelemeinek együttes, rendszerszintű fel-
térképezését és a köztük fellépő kölcsönhatások vizsgálatát. 
Csoportunk elsősorban az anyagcserének, mint az élőlények 
egyik legfontosabb alrendszerének evolúcióját vizsgálja. Az 
anyagcsere építőköveinek, a metabolitoknak a sejten belüli 
mennyiségét mérve különböző élesztőgombákban meg-
tudhatjuk, hogy milyen gyorsan változik az anyagcsere, és 
milyen mechanizmusok befolyásolják az evolúcióját. Emel-
lett az anyagcsere, mint hálózat evolúcióját is tanulmányoz-
zuk, azaz hogy hogyan tudnak új enzimfunkciók és biokémi-
ai útvonalak megjelenni az evolúció során. Ennek a tudásnak 
a segítségével olyan genetikai módosítások azonosításán is 
dolgozunk, amelyek hatására egy mikroorganizmus képessé 
válik az ipar számára fontos vegyületek megtermelésére.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Anyagcsere modellezés, filogenetikai és összehasonlító 
genomikai módszerek, omikai adatok számítógépes elem-
zése, statisztika és gépi tanulás. Programozás R, Python, Perl 
és Matlab nyelveken
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