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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

1. A génexpresszidjanak szabdlyozdsa kilonféle virus
csalddokban: E munka keretében egyrészt a virusok
transzkriptom atlaszainak Osszedllitasat végezzik rovidés
hossz-read szekvenaldsi technoldgidkkal. Masrészt, azt
vizsgaljuk, hogyan fligg Ossze a gének transzkripcidja,
illetve a transzkripcié és a DNS replikacié. Hipotézisiink
szerint a transzkripcidés és replikdciés apparatusok
kolcsonhatdsa szabalyozé hatassal van mind a DNS, mind
az RNS szintézisére. 2. Intelligens virus vektorok eléallitasa
agykutatasra: Genetikailag manipulalt pseudorabies virus
alkalmazasa transzneurondlis nyomjelzésre és egyben
idegi aktivitds optikai médszerekkel torténd vizsgalatara.
Kulénféle agyrégiok neuronjaiba visziink be olyan virusokat,
melyek fluoreszcens aktivitds markereket fejeznek ki.
E markerek a fluoreszcens energiatranszfer jelenségét
aknazzdk ki, s emiatt alkalmasak egyidejlleg nagyszamu
idegsejt aktivitasarol informaciokat szolgaltatni. 3. A
major depresszié és az 6ngyilkossdg genetikai hatterének
vizsgdlata. Ebben a témadaban Ongyilkos és kontroll
paciensek teljes exomjanak vizsgalatat végezziik. A projekt
folytatasaként transzkriptom vizsgélatokat végziink egyedi
sejtekbdl nyert RNS-ek hosszu-read szekvendldssal vald
analizisével. 4. 2019 o6ta kilonféle mikrobiom kutatasi
projekteket inditunk.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

1. Hosszu- és rovid-read szekvendlds: lllumina Uj-genera-
Cios szekvendlas; Oxford Nanopore Technologies és Pacific
Biosciences harnadik generdcids szekvenalasi platformok.
Kulonféle technikakat teszteltiink és fejlesztettlink ki, pl.
Capszelekci6, direkt RNS szekvenalas, targeted szekvenalas,
stb. 2. Molekularis klénozas: restrikciés endonukleazok és a
CRISP rendszer alkalmazasa, rekombindns virus technolé-
gia, stb. 3. PCR és real-time RT PCR: e technikakat a génexp-
resszié kvantitativ analizisére hasznaljuk. 4. Mikroszképia:
fénymikroszkopia, valamint, konfokalis és fluoreszcens mik-
roszkoépia.
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