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A porcképződés globális génexpressziós mintázata

A TALENTUM-DÍJ 2024 JELÖLÉSÉNEK ALAPJÁUL SZOLGÁLÓ EREDMÉNYEK

A porcképződés génexpressziós mintázatának feltárása a porcregenerációs eljárások elősegítése 
érdekében.

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

A világ népességének jelentős részét érintő ízületi gyulladás (osteo
arthritis) kezelésére szolgáló hagyományos terápiás módszerek 
eredményessége korlátozott, részben az ízületi porc korlátozott mértékű 
regenerációja miatt. Ezért a porcpótlás napjainkban is komoly kihívást 
jelent, ami többek között annak köszönhető, hogy nem rendelkezünk 
megfelelően részletes ismeretekkel a porcszövet kialakulását szabályozó 
molekuláris folyamatokról. Ennek okán napjainkban számos biológiai 
terápiás eljárás kifejlesztése zajlik, amelyhez elengedhetetlen a porc
differenciáció teljeskörű és a jelenleginél részletesebb ismerete. 
Kutatócsoportunk érdeklődési területe a porcszövet biológiájára irányul, 
különös tekintettel annak kialakulására (chondrogenesis). Kutatásaink 
során szeretnénk megismerni a fejlődő porcsejtek sejtfelszíni fehérje-
arzenálját, új biomarkerek azonosítása céljából. Szeretnénk pontosabb 
képet kapni a porcsejtekben működő biológiai óráról, illetve annak 
mechanikai ingerekkel való szinkronizációs lehetőségeiről is. A 
porcfejlődés útvonalainak pontosabb feltérképezése hozzájárulhat a 
hatékonyabb porcregenerációs eljárások kifejlesztéséhez.

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

Az érdeklődő hallgatók megismerkedhetnek a porcszövet kialakulásának 
(chondrogenesis), illetve az egészséges és a pathológiás (osteoarthritis) 
porcszövet molekuláris mechanizmusait feltáró kutatásokkal. A kutató
csoportban számos modern technikát használunk, többek között:
•	 in vitro sejttenyésztés
•	primer porcosodó sejtkultúrák előállítása csirkeembriók végtagtelepeiből
•	génexpressziós vizsgálatok: polimeráz láncreakció (RT-qPCR), next 

generation sequencing (NGS)
•	fehérjeexpressziós vizsgálatok
•	sejtfelszíni fehérjék (surfaceome) vizsgálata nagy felbontású tömeg

spektrometriai módszerekkel
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