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A rosszindulatu daganatos betegseég varhaté kimenetének bioinformatikai elérejelzése

A TALENTUM-DIiJ 2024 JELOLESENEK ALAPJAUL SZOLGALO EREDMENYEK

Nagy transzkriptomikai adatbazisok elemzésével lehetdve valik az uj onkologiai célpontok rang-
sorolasa, igy a klinikai kiprobalasra a legigéretesebb jeldltek kerllhetnek, mikozben elkerllhet6 a

varhatoan hatastalan célpontok vizsgalata.
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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Jelentds tapasztalattal rendelkezik webalapu bioinformatikai elemz6
portalok létrehozasaban a rakkutatok szamara, amelyek ma mar széles
korben hasznalatosak. Az els6 ilyen portal, a Kaplan-Meier plotter 2010-
ben jott létre, és mara vezetd szerepet tolt be a tuléléssel dsszefliggé
biomarkerek validalasaban és rangsorolasaban. Egy masik portal a
daganatos, normal és attétes szovetek dsszehasonlitasat teszi lehetdve,
hatvanezer minta adatait felhasznalva a biomarkerek azonositasara.
Emellettlétrehozottegy prediktivbiomarkerek validalasaraszolgald portalt
ROC-gdrbékkel, valamint egy (j eszkdzt a tobbszords hipotézisvizsgalatok
elvégzésére. Csoportjaval szamos in vitro vizsgalatot is végzett
prognosztikai és prediktiv biomarkerek elemzésére. Tanulmanyoztak
tobbek kozott a TP53 mutacio és az energiametabolizmus kapcsolatat,
emlérakban érintett géneket, orokletes mutaciokat vastagbélrakban,
valamint a DNS-metilacio szerepét. A kivetkezd generacids szekvenalas
segitségével ertékelte a klinikai mintavétel hatasait, valamint a
sejtdiszperzio daganatheterogenitasra gyakorolt kdvetkezményeit.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

« bioinformatikai adatelemzés

« omikai adatbazisok fejlesztése

« transzkriptomikai, proteomikai és genomikai adatelemz6 modszerek
« web-programozas
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