SZELES LAJOS

ELOADAS CIME
A retinoid- és D-vitamin-jelatviteli Gtvonalak k6z6s génszabalyozé régidinak azonositasa

egyetemi docens

Debreceni Egyetem
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Orvosi genetikai tanszék

A TALENTUM-DiJ 2026 JELOLESENEK ALAPJAUL SZOLGALO EREDMENYEK

A differencialt THP-1sejtekben végzett genomszint( vizsgalatok azt mutatjak, hogy az RARa
és a VDR gyakran kozosen kotédnek olyan szabalyozé régiékhoz, amelyek részt vesznek a
génszabalyozasban, és a retinoid- és D-vitamin-jelatviteli utak kozés csomépontjaikeént mikddnek

KUTATASI TERULET BEMUTATASA

VALOGATOTT KOZLEMENYEK

A sejteink képesek modositani mdkodésiiket belsé és kiilsé jelek
hatasara. Az egyik kulcsfontossagi mechanizmus, amely ezt lehetéve
teszi, a transzkripcids szabalyozas, amely meghatarozza, hogy egy
sejttipusban az adott id6pontban mely gének fejezédnek ki. A Dr. Széles
Lajos vezette kutatécsoport funkcionalis genomikai megkozelitések
alkalmazasaval igyekszik feltarni bizonyos transzkripcios szabalyozasi
folyamatokat. A kapott adatokat bioinformatikai elemzésekkel dolgozzak
fel. A csoport elsésorban transzkripcios faktorok DNS-kotését elemzi.
A korabbi években tobbek kdzdtt magreceptorokat (pl. VDR, RAR, RXR
és ER), valamint az antiviralis és gyulladasos valaszok soran aktivalt
transzkripicios faktorokat (pl. IRF, STAT, NF-kB és AP-1 fehérjecsaladok)
vizsgaltak.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

A munkacsoportban kiilonboz6, Ujgeneracios szekvenalast alkalmazd
modszert (ChIP-seq, RNA-seq és ATAC-seq) hasznalnak. Ezek a
modszerek a transzkripcios faktorok és kofaktorok kotdhelyeinek,
hiszton-madositasoknak, génexpresszid-valtozasoknak és a kromatin
hozzaférhet6ségnek feltérképezésére alkalmasak. A kisérleti rendszerek
kozé tartoznak sejtvonalak, valamint ex vivo és primer human és egér
immunsejtek, példaul dendritikus sejtek, makrofagok és mas immunsejt-
tipusok.
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