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A differenciált THP-1 sejtekben végzett genomszintű vizsgálatok azt mutatják, hogy az RARα 
és a VDR gyakran közösen kötődnek olyan szabályozó régiókhoz, amelyek részt vesznek a 
génszabályozásban, és a retinoid- és D-vitamin-jelátviteli utak közös csomópontjaiként működnek

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

A sejteink képesek módosítani működésüket belső és külső jelek 
hatására. Az egyik kulcsfontosságú mechanizmus, amely ezt lehetővé 
teszi, a transzkripciós szabályozás, amely meghatározza, hogy egy 
sejttípusban az adott időpontban mely gének fejeződnek ki. A Dr. Széles 
Lajos vezette kutatócsoport funkcionális genomikai megközelítések 
alkalmazásával igyekszik feltárni bizonyos transzkripciós szabályozási 
folyamatokat. A kapott adatokat bioinformatikai elemzésekkel dolgozzák 
fel. A csoport elsősorban transzkripciós faktorok DNS-kötését elemzi. 
A korábbi években többek között magreceptorokat (pl. VDR, RAR, RXR 
és ER), valamint az antivirális és gyulladásos válaszok során aktivált 
transzkripiciós faktorokat (pl. IRF, STAT, NF-κB és AP-1 fehérjecsaládok) 
vizsgálták. 

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

A munkacsoportban különböző, újgenerációs szekvenálást alkalmazó 
módszert (ChIP-seq, RNA-seq és ATAC-seq) használnak. Ezek a 
módszerek a transzkripciós faktorok és kofaktorok kötőhelyeinek, 
hiszton-módosításoknak, génexpresszió-változásoknak és a kromatin 
hozzáférhetőségnek feltérképezésére alkalmasak. A kísérleti rendszerek 
közé tartoznak sejtvonalak, valamint ex vivo és primer humán és egér 
immunsejtek, például dendritikus sejtek, makrofágok és más immunsejt-
típusok.
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